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การทดสอบสมรรถนะการเจริญเติบโตและความนุ่มเนื้อในไก่ลูกผสม 
ที่ได้จากไก่พ่อพันธุ์พื้นเมืองไทยกับไก่แม่พันธุ์ทางการค้า
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บทคดัยอ่: การวจิยัครัง้นีม้วีตัถปุระสงคเ์พือ่ทดสอบผลผลติสดุทา้ยในระดบัการคา้ของไกล่กูผสม รวมทัง้อทิธพิลพนัธกุรรม
ทางตรง และความสามารถทางพนัธกุรรมของการเขา้คูร่ะหวา่งไกพ่อ่พนัธุพ์ืน้เมอืงไทย 4 พนัธุ ์(ประดูห่างดำ� เหลอืงหางขาว ช ี  
และแดง) จำ�นวน 40 ตัว จากกรมปศุสัตว์กับไก่แม่พันธุ์ทางการค้า (ไก่แม่พันธุ์ทางการค้า 1 และไก่แม่พันธุ์ทางการค้า  
2) จำ�นวน 200 ตัว จากบริษัทเอกชน โดยวางแผนการทดลองแบบ 2 x 4 Factorial in RCBD ลักษณะด้านสมรรถนะ 
การเจริญเติบโต ณ อายุต่างๆ รวมทั้งลักษณะความกว้างอก    รอบอก เปอร์เซ็นต์ซาก และความนุ่มเนื้อที่อายุ 16 สัปดาห์
ถกูนำ�มาทดสอบ ผลการวจิยัพบวา่ทีอ่าย ุ16 สปัดาห ์การใชไ้กพ่อ่พนัธุป์ระดูห่างดำ�รว่มกบัไกแ่มพ่นัธุท์างการคา้ 1 สามารถ
ผลิตไก่ลูกผสมที่มีนํ้าหนักตัวสูงที่สุด (P<0.05) ในทางตรงข้ามไก่ลูกผสมที่เกิดจากไก่แม่พันธุ์ทางการค้า 2 ไม่พบความ
แตกตา่งทางสถติใินทกุพอ่พนัธุ ์(P>0.05) สำ�หรบัลกัษณะความกวา้งอก รอบอก และเปอรเ์ซน็ตซ์าก ไมพ่บความแตกตา่ง 
ทางสถติทิัง้ในเพศผูแ้ละเพศเมยีในทกุคูผ่สมพนัธุ ์(P>0.05) ผลการวเิคราะห ์GCA พบวา่พนัธกุรรมของลกัษณะการเจรญิ
เตบิโตในไกพ่ืน้เมอืงไทยสามารถเรยีงลำ�ดบัสงูสดุไปตํา่สดุไดด้งันี ้ประดูห่างดำ� > เหลอืงหางขาว > ช ี> แดง ไกพ่อ่พนัธุป์ระดู่
หางดำ�มพีนัธกุรรมของลกัษณะความนุม่เนือ้ทัง้สว่นอกและสะโพกสงูสดุ ในขณะทีไ่กพ่อ่พนัธุเ์หลอืงหางขาวมพีนัธกุรรมของ
ลกัษณะดงักลา่วตํา่สดุ (P<0.05) สำ�หรบัผลในไกแ่มพ่นัธุท์างการคา้ 2 พบวา่มพีนัธกุรรมแบบบวกสะสมสงูกวา่ไกแ่มพ่นัธุ ์
ทางการค้า 1 ในลักษณะการเจริญเติบโตทุกช่วงอายุและลักษณะรอบอกที่อายุ 16 สัปดาห์ การวิเคราะห์ SCA ของคู่ผสม
ระหว่างไก่พ่อพันธุ์พื้นเมืองไทยทั้ง 4 พันธุ์กับ  ไก่แม่พันธุ์ทางการค้า 2 ไม่พบความแตกต่างทางพันธุกรรมทั้งในด้าน 
การเจริญเติบโต ความนุ่มเนื้อ และคุณภาพซาก ในขณะที่คู่ผสมระหว่างพ่อพันธุ์ไก่ประดู่หางดำ�กับไก่แม่พันธุ์ทางการค้า 
1 มพีนัธกุรรมของลกัษณะดงักลา่วสงูกวา่คูผ่สมแบบอืน่ ดงันัน้การจบัคูผ่สมพนัธุร์ะหวา่งพอ่พนัธุไ์กป่ระดูห่างดำ�กบัไกแ่ม่
พันธุ์ทางการค้า 1 ส่งผลต่อสมรรถนะด้านการเจริญเติบโต ความนุ่มเนื้อ และความสามารถทางพันธุกรรมดีที่สุด
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บทนำ�

	 ไกพ่ืน้เมอืงไทยเปน็สตัวเ์ลีย้งทีส่ำ�คญัตอ่เกษตรกร

ระดบัรากหญา้โดยใชเ้ปน็แหลง่โปรตนีสำ�หรบัครวัเรอืน 

อีกทั้งยังเป็นสัตว์เศรษฐกิจสำ�หรับวงการอุตสาหกรรม

โดยผลิตในรูปของไก่ลูกผสมพื้นเมือง ปัจจุบันมีความ

ต้องการไก่พ่อพันธุ์พื้นเมืองไทยสูงเพื่อใช้ในการผสม

พันธุ์กับฝูงไก่แม่พันธุ์ทางการค้าสำ�หรับผลิตเป็น

ไก่ลูกผสมพื้นเมืองทางการค้า เนื่องด้วยไก่ลูกผสม 

พื้นเมืองเป็นที่ยอมรับของผู้บริโภคในเรื่องของความ 

นุม่เนือ้และรสชาต ิทัง้ตลาดภายในประเทศและตลาด

ต่างประเทศ เช่น ประเทศญี่ปุ่น (Jaturasitha et al., 

2008) ประกอบกบัไกล่กูผสมพืน้เมอืงมอีตัราการเจรญิ 

เติบโตสูงกว่าไก่พื้นเมืองพันธุ์แท้จึงทำ�ให้ต้นทุน 

การผลิตตํ่ากว่า บัญญัติและคณะ (2542) พบว่า 

ไก่ลูกผสมพื้นเมืองที่เลี้ยงในหมู่บ้านมีอัตราการเจริญ

เติบโตช่วง 0 - 10 สัปดาห์เฉลี่ย 13 - 15 กรัมต่อวัน 

และมีนํ้าหนักเฉลี่ยที่อายุ 10 สัปดาห์ประมาณ 800 

ถงึ 1000 กรมั สบืเนือ่งจากโครงการสรา้งฝงูไกพ่ืน้เมอืง 

ไทย 4 พันธุ์ โดยความร่วมมือของกรมปศุสัตว์และ

สำ�นักงานกองทุนสนับสนุนการวิจัย (สกว) ได้รวบรวม

แหล่งพันธุกรรมของไก่พื้นเมืองไทย ประดู่หางดำ� 

เหลืองหางขาว ชี และแดง จากทั่วประเทศเพื่อจัดการ

ผสมพันธุ์และคัดเลือกให้มีความสมํ่าเสมอทางด้าน 

สขีน สแีขง้ และลกัษณะภายนอกอืน่ๆ ปจัจบุนัโครงการ 

สร้างฝูงฯ มีฝูงพื้นฐานพ่อแม่พันธุ์ไก่พื้นเมืองไทยที่

มีลักษณะสอดคล้องตามพันธุ์พร้อมที่จะนำ�ไปใช้

ประโยชน์ ดังนั้นเพื่อให้เกิดประโยชน์สูงสุดต่อวงการ

ผลติไกล่กูผสมพืน้เมอืงทางการคา้อยา่งแทจ้รงิ จงึควร 

มีการวิจัยเพื่อทดสอบลูกผสมที่เกิดจากไก่พ่อพันธุ์  

พื้นเมืองไทยทั้ง 4 พันธุ์กับไก่แม่พันธุ์ทางการค้าต่างๆ 

ที่ใช้อยู่ในปัจจุบัน โดยเฉพาะการทดสอบอิทธิพลทาง

พันธุกรรมที่มาจากไก่พ่อพันธุ์พื้นเมืองไทยทั้ง 4 พันธุ์  

ต่อความสามารถทางด้านการเจริญเติบโตและ 

ความนุ่มเนื้อในลูกผสม แม้ว่าพ่อพันธุ์ไก่ทั้ง 4 พันธุ์ 

จะอยู่ในกลุ่มพันธุ์พื้นเมือง แต่จากข้อมูลวิจัยของ

โครงการสรา้งฝงูฯ ทำ�ใหท้ราบวา่สมรรถนะการผลติของ

ไก่พื้นเมืองไทยในแต่ละพันธุ์นั้นมีความแตกต่างกัน  

โดยพบว่า ไก่พันธุ์ประดู่หางดำ�และเหลืองหางขาว 

จัดอยู่ในกลุ่มที่มีประสิทธิภาพการเจริญเติบโตสูง  

ในขณะทีไ่กพ่นัธุช์เีปน็พนัธุท์ีม่อีตัราการเจรญิเตบิโตตํา่

ทีส่ดุ อยา่งไรกต็ามยงัไมม่รีายงานผลการวจิยัทางดา้น

การทดสอบอิทธิพลของพันธุ์ทั้ง 4 ต่อความนุ่มเนื้อ

ในลูกผสม รวมถึงการตรวจสอบความสามารถทาง

ABSTRACT: This research aimed to test the commercial products of crossbred chicken, direct genetic effect 
and specific combining ability from 40 Thai indigenous sires from four indigenous sire breeds (Pradu-Hangdam,  
Leung-Hangkao, Chee, and Dang) and 200 commercial dams from two commercial dam (CD1 and CD2). Sires 
obtained from Thai Department of Livestock Development and dams obtained from chicken company were used in 
this study. The 2 x 4 Factorial in RCBD was designed. Growth performances at different ages, breast width, breast 
circumstance, carcass percentage, and meat tenderness at 16 weeks of age from eight combinations of sire x dam 
breed were performed in the analysis. The results showed that at sixteen weeks of age, Pradu-Hangdam gave the 
highest body weight and average daily gain when crossing with CD1 (P<0.05). However, crossing between all Thai 
indigenous sire breeds and CD2 showed no significant difference (P>0.05). The breast width, breast circumstance, 
and carcass percentage were not different in both male and female for all combination of sire x dam breeds (P>0.05). 
General combining ability (GCA) analysis showed that the additive genetic effects for growth performance could be 
ranked as Pradu-Hangdam > Leung-Hangkao > Chee > Dang, respectively. It was also found that Pradu-Hangdam 
had the highest additive genetic effects for breast and thigh tenderness whereas Leung-Hangkao had the lowest 
(P<0.05). In addition, the GCA of CD2 was higher than CD1 both body weight and average daily gain at all ages, and 
also breast width at 16 weeks of age. The specific combining ability (SCA) analysis showed that genetic effects for 
growth performance and breast width at 16 weeks of age were similar in all four breeds of Thai indigenous x CD2; 
on the other hand, crossing between Pradu-Hangdam and CD1 gave the best genetics for growth, breast tenderness, 
and carcass quality at 16 weeks of age. Therefore, crossing between Pradu-Hangdam and CD1 should be best for 
growth performances, meat tenderness, and genetic effects in crossbred chicken.
Keywords: Growth performance, Meat tenderness, Thai indigenous chicken, Genetics
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พนัธกุรรมของการเขา้คูผ่สมระหวา่งไกพ่อ่พนัธุพ์ืน้เมอืง

ไทยกับไก่แม่พันธุ์ทางการค้า (specific combining 

ability; SCA ) ซึ่งมีความเป็นไปได้ว่าคู่ผสมระหว่าง

ไก่พ่อพันธุ์พื้นเมืองไทยทั้ง 4 พันธุ์กับไก่แม่พันธุ์ทาง 

การคา้ทีแ่ตกตา่งกนัอาจมคีวามสามารถทางพนัธกุรรม

ของลักษณะสมรรถนะการผลิตแตกต่างกัน เพื่อเป็น

ข้อมูลพื้นฐานในการตัดสินใจเลือกพ่อพันธุ์พื้นเมือง

ที่เหมาะสม ดังนั้นวัตถุประสงค์ของการวิจัยครั้งนี้  

1) เพือ่เปรยีบเทยีบสมรรถนะการผลติ ไดแ้ก ่การเจรญิ

เติบโต และความนุ่มเนื้อ ของไก่ลูกผสมพื้นเมืองที่เกิด

จากพ่อพันธุ์ ประดู่หางดำ� เหลืองหางขาว ชี และแดง 

กับไก่แม่พันธุ์ทางการค้า และ 2) เพื่อทดสอบอิทธิพล

พันธุกรรมทางตรง (direct genetic effect) และความ

สามารถทางพนัธกุรรมของการเขา้คูร่ะหวา่งไกพ่อ่พนัธุ์

พื้นเมืองไทยกับไก่แม่พันธุ์ทางการค้า

วิธีการศึกษา

ข้อมูลที่ใช้ในการศึกษา

	 งานวิจัยครั้งนี้ใช้พ่อพันธุ์ไก่พื้นเมืองฝูงพื้นฐาน 

ดังนี้ 1) ไก่ประดู่หางดำ� จากศูนย์วิจัยและบำ�รุงพันธุ์

สตัวจ์งัหวดัเชยีงใหม ่2) ไกเ่หลอืงหางขาว จากศนูยว์จิยั

และบำ�รงุพนัธุส์ตัวก์บนิทรบ์รุ ีจงัหวดัปราจนีบรุ ี3) ไกช่ ี 

จากศูนย์วิจัยและบำ�รุงพันธุ์สัตว์ท่าพระ จังหวัด

ขอนแก่น และ 4) ไก่แดง จากสถานีทดสอบพันธุ์สัตว์ 

จังหวัดสุราษฎร์ธานี โดยพ่อพันธุ์ทั้งหมดมีอายุอยู่ใน

ชว่ง 9 ถงึ 16 เดอืน และมจีำ�นวนทัง้สิน้ 40 ตวั (พนัธุล์ะ  

10 ตัว) ทำ�การคัดเลือกเบื้องต้นโดยพิจารณาจาก

สีและลักษณะภายนอกให้ตรงตามพันธุ์ สำ�หรับไก่ 

แม่พันธุ์ทางการค้า กำ�หนดให้มีอายุประมาณ 6 เดือน 

รวมทั้งสิ้น 200 ตัว (สายพันธุ์ละ 100 ตัว) โดยแม่

พันธุ์ดังกล่าวได้รับความอนุเคราะห์จากบริษัทที่มีการ

พัฒนาสายพันธุ์ภายในฝูงตนเอง 2 บริษัท ไก่พื้นเมือง

ทัง้หมดไดผ้า่นขัน้ตอนการเคลือ่นยา้ยของทางราชการ 

และนำ�มาเลี้ยงรวมกันที่ฟาร์มทดลองของภาควิชา 

สตัวศาสตร ์คณะเกษตรศาสตร ์มหาวทิยาลยัขอนแกน่ 

ซึ่งเป็นพื้นที่ทำ�การวิจัยครั้งนี้ ภายในโรงเรือนแบบเปิด 

โดยมีการจัดการแบบเดียวกัน 

การจัดการผสมพันธุ์และการผลิตลูกผสม

	 จัดแบ่งพ่อพันธุ์แต่ละพันธุ์ออกเป็น 2 กลุ่มๆ ละ  

5 ตัว ทำ�การผสมพันธุ์กับแม่พันธุ์ เมื่อไก่มีอายุที่ 
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เมือ่ไดค้า่ประมาณ 
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ผานมาจะถูกจัดทําอีกครั้งโดยเปลี่ยนสลับกลุมพอพันธุที่เคยใชกับแมพันธุในบริษัทที่หนึ่งแลวไปใชกับอีกบริษัท108 
หนึ่ง จากนั้นเก็บบันทึกขอมูลตามขั้นตอนขางตนทั้งหมดอีกครั้ง ขอมูลน้ําหนักตัว (กรัม) ความกวางอก (ซม.) รอ109 
บอก (ซม.) ที่ 16 สัปดาห อัตราการเจริญเติบโตเฉลี่ยตอวัน (average dairy gain; ADG) และความนุมเนื้อจาก110 
ไกแตละเพศจะถูกวิเคราะหทางสถิติ เพื่อทดสอบอิทธิพลทางพันธุกรรมของไกพอพันธุพื้นเมืองไทยที่แสดงออก111 
ซึ่งความสามารถทางพันธุกรรมของการเขาคูกับไกแมพันธุทางการคา 112 

 113 
การวางแผนการทดลองและการวิเคราะหทางสถติิ 114 
 แผนการทดลองแบบ 2 x 4 Factorial in RCBD ถูกใชในการวิเคราะหทางสถิติสําหรับงานวิจัยครั้งนี้ ซึ่ง115 
ประกอบดวย 2 ปจจัยหลัก ไดแก ปจจัยเนื่องจากไกพอพันธุพื้นเมืองไทย 4 พันธุ (ประดูหางดํา, เหลืองหางขาว, 116 
ชี และแดง) และปจจัยเนื่องไกแมพันธุทางการคาจาก 2 บริษัท (ไกแมพันธุทางการคา 1 และไกแมพันธุทาง117 
การคา 2) พรอมทั้ง กําหนดใหชุดที่ฟก (hatch) เปนบล็อก โดยแตละบล็อกมี 2 ซ้ําโดยใชไก 40 ตัวตอซ้ํานํา118 
ขอมูลน้ําหนักตัว (กรัม) ที่อายุ 0, 4, 8, 12 และ 16 สัปดาห ความกวางอก (ซม.) รอบอก (ซม.) และความนุมเนื้อ119 
ที่ 16 สัปดาห   มาวิเคราะหความแปรปรวนเพื่อทดสอบอิทธิพลตาง ๆ ทําการเปรียบเทียบความแตกตางคาเฉลี่ย120 
ของลักษณะตางๆในแตละพอพันธุดวยวิธี least significant difference ที่ระดับความเชื่อมั่น 95% โดยใช121 
โปรแกรมสําเร็จรูป SAS v 6.02 ซึ่งโมเดลทางสถิติมีรูปแบบดังนี้ 122 
 123 

ijklkllkjiijkl DSDSXHy εµ ++++++= *  124 
 เมื่อ 125 
 ijkly  =  คาสังเกตของลักษณะที่ศึกษา 126 
 µ  =  overall mean 127 
 iH  =  อิทธิพลเนื่องจากชุดที่ฟก (hatch) ที่ i เมื่อ i = 1, 2 128 
 jX  =  อิทธิพลเนื่องจากเพศ (sex) ที่ j เมื่อ j = 1 (เพศผู), 2 (เพศเมีย) 129 

 kS  =  อิทธิพลเนื่องจากพันธุของพอ (sire breed) ที่ k เมื่อ k = 1 (ประดูหางดํา), 2 (เหลืองหาง130 
ขาว), 3 (ชี) และ 4 (แดง) 131 

 lD  =  อิทธิพลเนื่องจากพันธุของแม (dam breed) ที่ l เมื่อ l = 1 (แมพันธุทางการคา 1), 2 (แม132 
พันธุทางการคา2) 133 

 ijklε  =  ความคลาดเคลื่อน 134 
 135 
 136 
 ทําการวิเคราะหคาองคประกอบความแปรปรวน (variance components) โดยกําหนดใหปจจัย137 
เนื่องจากชุดที่ฟก และเพศเปนอิทธิพลคงที่ (fixed effects) และใหปจจัยเนื่องจากพันธุกรรมเปนอิทธิพลสุม 138 
(random effects) จากนั้นประมาณคาความแปรปรวนของพอพันธุและแมพันธุดวยวิธี North Carolina Design 139 
II เมื่อไดคาประมาณ 2ˆ eσ , 2

*ˆ DSσ , 2ˆ Dσ , 2ˆ Sσ  แลว ทําการประเมินสัดสวนของพันธุกรรมที่มีตอลักษณะปรากฏ140 
ตามวิธี North Carolina Design II โดยความแปรปรวนของอิทธิพลทางพันธุกรรมแบบบวกสะสมประเมินไดจาก 141 

 แลว้ ทำ�การ

ประเมินสัดส่วนของพันธุกรรมที่มีต่อลักษณะปรากฏ

ตามวธิ ีNorth Carolina Design II โดยความแปรปรวน

ของอิทธิพลทางพันธุกรรมแบบบวกสะสมประเมินได้

จาก 
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  146 
หากคาสัดสวนของ 2d̂ / 2ĥ  มากกวา 50% จะแสดงถึงอิทธิพลเนื่องจากพันธุกรรมแบบขมมี147 

ความสําคัญตอการผลิตลูกผสมพื้นเมือง ดังนั้นการเลือกคูผสมระหวางพันธุที่จะเปนพอพันธุและแมพันธุจะมี148 
ความจําเพาะตอความสามารถในการใหผลผลิตของลูกผสม สําหรับการวิเคราะห general combining ability 149 
(GCA) และ specific combining ability (SCA) เริ่มตนโดยวิเคราะหคาองคประกอบความแปรปรวน (variance 150 
components) โดยกําหนดใหปจจัยเนื่องจากชุดที่ฟก และเพศเปนอิทธิพลคงที่ (fixed effects) และปจจัย151 
เนื่องจากพันธุกรรมเปนอิทธิพลแบบสุม (random effects) จากนั้นประมาณคาความแปรปรวนของพอพันธุและ152 
แมพันธุดวยวิธี North Carolina Design II 153 

 154 
ผลการศึกษาและวิจารณ 155 

สมรรถนะการเจริญเติบโต 156 
 คาเฉลี่ยและผลการเปรียบเทียบความแตกตางทางสถิติของน้ําหนัก 0, 4, 8, 12 และ 16 สัปดาห และ157 
การเจริญเติบโตในแตละชวง รวมถึงความกวางอกและรอบอกแสดงใน Table 1 โดยพบวาไกลูกผสมที่เกิดจาก158 
การผสมพันธุดวยไกพอพันธุพื้นเมืองไทยและไกแมพันธุทางการคาที่ตางกันมีน้ําหนักแรกเกิดแตกตางกัน โดยไก159 
แมพันธุทางการคา 2 (commercial dam 2; CD2) ใหลูกไกที่มีน้ําหนักแรกเกิด (37-39 กรัม) สูงกวาไกแม160 
พันธุทางการคา 1 (commercial dam 1; CD1) (34-36 กรัม) จากรายงานของ Saatci et al. (2006) พบวา161 
น้ําหนักแรกเกิดของลูกไกขึ้นกับน้ําหนักไขและอิทธิพลเนื่องจากแมพันธุมากกวาพอพันธุ ซึ่งสอดคลองกับ162 
งานวิจัยครั้งนี้โดยพบวาไกแมพันธุทางการคา 2 ใหไขที่มีน้ําหนักไขเขาฟกเฉลี่ยสูงกวาไกแมพันธุทางการคา 1 163 

สําหรับน้ําหนักและการเจริญเติบโตชวงอายุ 4-16 สัปดาห พบวาไกลูกผสมเพศผูมีน้ําหนักและการ164 
เจริญเติบโตเฉลี่ยตอวันในทุกชวงอายุสูงกวาเพศเมียในทุกคูผสมพันธุ (P<0.05) สอดคลองกับรายงานวิจัยหลาย165 
ฉบับทั้งในไกไข (Singh et al., 1990) ไกเนื้อทางการคา (Sanchez et al., 1987) และไกพื้นเมืองไทย (อํานวย 166 
และคณะ, 2539) นอกจากนี้ยังพบวาปจจัยเนื่องจากไกพอพันธุพื้นเมืองไทยมีอิทธิพลรวมกับไกแมพันธุทาง167 
การคา (P<0.05) จึงสงผลใหไกลูกผสมมีสมรรถนะการเจริญเติบโตแตกตางกัน โดยพอพันธุที่เหมาะสมสําหรับ168 
จับคูผสมพันธุกับไกแมพันธุทางการคา 1 เพื่อใชในการผลิตไกลูกผสม โดยพิจารณาจากน้ําหนักที่อายุ 8 สัปดาห 169 
พบวาสามารถเลือกใชไดทั้งพอพันธุไกประดูหางดํา ชี หรือแดง (P>0.05) แตไมควรเลือกใชพอพันธุไกเหลืองหาง170 
ขาวเนื่องจากใหน้ําหนักตัวและการเจริญเติบโตของไกลูกผสมเพศผูแตกตางกัน (P<0.05) ในขณะที่พอพันธุไกชี171 
เหมาะสมในการผลิตไกลูกผสมโดยจับคูผสมพันธุกับไกแมพันธุทางการคา 2 เนื่องจากใหน้ําหนักและการ172 
เจริญเติบโตตอวันของไกลูกผสมเพศผูสูงกวาการใชพอพันธุไกประดูหางดํา เหลืองหางขาว และแดง (P<0.05) 173 
ในขณะที่ลูกผสมเพศเมียที่อายุ 16 สัปดาหไมมีความแตกตางกันในทุกคูผสมระหวางพอพันธุและแมพันธุ 174 

 และความแปรปรวนของอทิธพิลทาง

พนัธกุรรมแบบขม่ของการเขา้คูผ่สมระหวา่งไกพ่อ่พนัธุ์

พืน้เมอืงไทยและไกแ่มพ่นัธุท์างการคา้ประเมนิไดจ้าก 
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(GCA) และ specific combining ability (SCA) เริ่มตนโดยวิเคราะหคาองคประกอบความแปรปรวน (variance 150 
components) โดยกําหนดใหปจจัยเนื่องจากชุดที่ฟก และเพศเปนอิทธิพลคงที่ (fixed effects) และปจจัย151 
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สําหรับน้ําหนักและการเจริญเติบโตชวงอายุ 4-16 สัปดาห พบวาไกลูกผสมเพศผูมีน้ําหนักและการ164 
เจริญเติบโตเฉลี่ยตอวันในทุกชวงอายุสูงกวาเพศเมียในทุกคูผสมพันธุ (P<0.05) สอดคลองกับรายงานวิจัยหลาย165 
ฉบับทั้งในไกไข (Singh et al., 1990) ไกเนื้อทางการคา (Sanchez et al., 1987) และไกพื้นเมืองไทย (อํานวย 166 
และคณะ, 2539) นอกจากนี้ยังพบวาปจจัยเนื่องจากไกพอพันธุพื้นเมืองไทยมีอิทธิพลรวมกับไกแมพันธุทาง167 
การคา (P<0.05) จึงสงผลใหไกลูกผสมมีสมรรถนะการเจริญเติบโตแตกตางกัน โดยพอพันธุที่เหมาะสมสําหรับ168 
จับคูผสมพันธุกับไกแมพันธุทางการคา 1 เพื่อใชในการผลิตไกลูกผสม โดยพิจารณาจากน้ําหนักที่อายุ 8 สัปดาห 169 
พบวาสามารถเลือกใชไดทั้งพอพันธุไกประดูหางดํา ชี หรือแดง (P>0.05) แตไมควรเลือกใชพอพันธุไกเหลืองหาง170 
ขาวเนื่องจากใหน้ําหนักตัวและการเจริญเติบโตของไกลูกผสมเพศผูแตกตางกัน (P<0.05) ในขณะที่พอพันธุไกชี171 
เหมาะสมในการผลิตไกลูกผสมโดยจับคูผสมพันธุกับไกแมพันธุทางการคา 2 เนื่องจากใหน้ําหนักและการ172 
เจริญเติบโตตอวันของไกลูกผสมเพศผูสูงกวาการใชพอพันธุไกประดูหางดํา เหลืองหางขาว และแดง (P<0.05) 173 
ในขณะที่ลูกผสมเพศเมียที่อายุ 16 สัปดาหไมมีความแตกตางกันในทุกคูผสมระหวางพอพันธุและแมพันธุ 174 
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หากคาสัดสวนของ 2d̂ / 2ĥ  มากกวา 50% จะแสดงถึงอิทธิพลเนื่องจากพันธุกรรมแบบขมมี147 

ความสําคัญตอการผลิตลูกผสมพื้นเมือง ดังนั้นการเลือกคูผสมระหวางพันธุที่จะเปนพอพันธุและแมพันธุจะมี148 
ความจําเพาะตอความสามารถในการใหผลผลิตของลูกผสม สําหรับการวิเคราะห general combining ability 149 
(GCA) และ specific combining ability (SCA) เริ่มตนโดยวิเคราะหคาองคประกอบความแปรปรวน (variance 150 
components) โดยกําหนดใหปจจัยเนื่องจากชุดที่ฟก และเพศเปนอิทธิพลคงที่ (fixed effects) และปจจัย151 
เนื่องจากพันธุกรรมเปนอิทธิพลแบบสุม (random effects) จากนั้นประมาณคาความแปรปรวนของพอพันธุและ152 
แมพันธุดวยวิธี North Carolina Design II 153 
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ผลการศึกษาและวิจารณ 155 

สมรรถนะการเจริญเติบโต 156 
 คาเฉลี่ยและผลการเปรียบเทียบความแตกตางทางสถิติของน้ําหนัก 0, 4, 8, 12 และ 16 สัปดาห และ157 
การเจริญเติบโตในแตละชวง รวมถึงความกวางอกและรอบอกแสดงใน Table 1 โดยพบวาไกลูกผสมที่เกิดจาก158 
การผสมพันธุดวยไกพอพันธุพื้นเมืองไทยและไกแมพันธุทางการคาที่ตางกันมีน้ําหนักแรกเกิดแตกตางกัน โดยไก159 
แมพันธุทางการคา 2 (commercial dam 2; CD2) ใหลูกไกที่มีน้ําหนักแรกเกิด (37-39 กรัม) สูงกวาไกแม160 
พันธุทางการคา 1 (commercial dam 1; CD1) (34-36 กรัม) จากรายงานของ Saatci et al. (2006) พบวา161 
น้ําหนักแรกเกิดของลูกไกขึ้นกับน้ําหนักไขและอิทธิพลเนื่องจากแมพันธุมากกวาพอพันธุ ซึ่งสอดคลองกับ162 
งานวิจัยครั้งนี้โดยพบวาไกแมพันธุทางการคา 2 ใหไขที่มีน้ําหนักไขเขาฟกเฉลี่ยสูงกวาไกแมพันธุทางการคา 1 163 

สําหรับน้ําหนักและการเจริญเติบโตชวงอายุ 4-16 สัปดาห พบวาไกลูกผสมเพศผูมีน้ําหนักและการ164 
เจริญเติบโตเฉลี่ยตอวันในทุกชวงอายุสูงกวาเพศเมียในทุกคูผสมพันธุ (P<0.05) สอดคลองกับรายงานวิจัยหลาย165 
ฉบับทั้งในไกไข (Singh et al., 1990) ไกเนื้อทางการคา (Sanchez et al., 1987) และไกพื้นเมืองไทย (อํานวย 166 
และคณะ, 2539) นอกจากนี้ยังพบวาปจจัยเนื่องจากไกพอพันธุพื้นเมืองไทยมีอิทธิพลรวมกับไกแมพันธุทาง167 
การคา (P<0.05) จึงสงผลใหไกลูกผสมมีสมรรถนะการเจริญเติบโตแตกตางกัน โดยพอพันธุที่เหมาะสมสําหรับ168 
จับคูผสมพันธุกับไกแมพันธุทางการคา 1 เพื่อใชในการผลิตไกลูกผสม โดยพิจารณาจากน้ําหนักที่อายุ 8 สัปดาห 169 
พบวาสามารถเลือกใชไดทั้งพอพันธุไกประดูหางดํา ชี หรือแดง (P>0.05) แตไมควรเลือกใชพอพันธุไกเหลืองหาง170 
ขาวเนื่องจากใหน้ําหนักตัวและการเจริญเติบโตของไกลูกผสมเพศผูแตกตางกัน (P<0.05) ในขณะที่พอพันธุไกชี171 
เหมาะสมในการผลิตไกลูกผสมโดยจับคูผสมพันธุกับไกแมพันธุทางการคา 2 เนื่องจากใหน้ําหนักและการ172 
เจริญเติบโตตอวันของไกลูกผสมเพศผูสูงกวาการใชพอพันธุไกประดูหางดํา เหลืองหางขาว และแดง (P<0.05) 173 
ในขณะที่ลูกผสมเพศเมียที่อายุ 16 สัปดาหไมมีความแตกตางกันในทุกคูผสมระหวางพอพันธุและแมพันธุ 174 
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หากคาสัดสวนของ 2d̂ / 2ĥ  มากกวา 50% จะแสดงถึงอิทธิพลเนื่องจากพันธุกรรมแบบขมมี147 

ความสําคัญตอการผลิตลูกผสมพื้นเมือง ดังนั้นการเลือกคูผสมระหวางพันธุที่จะเปนพอพันธุและแมพันธุจะมี148 
ความจําเพาะตอความสามารถในการใหผลผลิตของลูกผสม สําหรับการวิเคราะห general combining ability 149 
(GCA) และ specific combining ability (SCA) เริ่มตนโดยวิเคราะหคาองคประกอบความแปรปรวน (variance 150 
components) โดยกําหนดใหปจจัยเนื่องจากชุดที่ฟก และเพศเปนอิทธิพลคงที่ (fixed effects) และปจจัย151 
เนื่องจากพันธุกรรมเปนอิทธิพลแบบสุม (random effects) จากนั้นประมาณคาความแปรปรวนของพอพันธุและ152 
แมพันธุดวยวิธี North Carolina Design II 153 
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สมรรถนะการเจริญเติบโต 156 
 คาเฉลี่ยและผลการเปรียบเทียบความแตกตางทางสถิติของน้ําหนัก 0, 4, 8, 12 และ 16 สัปดาห และ157 
การเจริญเติบโตในแตละชวง รวมถึงความกวางอกและรอบอกแสดงใน Table 1 โดยพบวาไกลูกผสมที่เกิดจาก158 
การผสมพันธุดวยไกพอพันธุพื้นเมืองไทยและไกแมพันธุทางการคาที่ตางกันมีน้ําหนักแรกเกิดแตกตางกัน โดยไก159 
แมพันธุทางการคา 2 (commercial dam 2; CD2) ใหลูกไกที่มีน้ําหนักแรกเกิด (37-39 กรัม) สูงกวาไกแม160 
พันธุทางการคา 1 (commercial dam 1; CD1) (34-36 กรัม) จากรายงานของ Saatci et al. (2006) พบวา161 
น้ําหนักแรกเกิดของลูกไกขึ้นกับน้ําหนักไขและอิทธิพลเนื่องจากแมพันธุมากกวาพอพันธุ ซึ่งสอดคลองกับ162 
งานวิจัยครั้งนี้โดยพบวาไกแมพันธุทางการคา 2 ใหไขที่มีน้ําหนักไขเขาฟกเฉลี่ยสูงกวาไกแมพันธุทางการคา 1 163 

สําหรับน้ําหนักและการเจริญเติบโตชวงอายุ 4-16 สัปดาห พบวาไกลูกผสมเพศผูมีน้ําหนักและการ164 
เจริญเติบโตเฉลี่ยตอวันในทุกชวงอายุสูงกวาเพศเมียในทุกคูผสมพันธุ (P<0.05) สอดคลองกับรายงานวิจัยหลาย165 
ฉบับทั้งในไกไข (Singh et al., 1990) ไกเนื้อทางการคา (Sanchez et al., 1987) และไกพื้นเมืองไทย (อํานวย 166 
และคณะ, 2539) นอกจากนี้ยังพบวาปจจัยเนื่องจากไกพอพันธุพื้นเมืองไทยมีอิทธิพลรวมกับไกแมพันธุทาง167 
การคา (P<0.05) จึงสงผลใหไกลูกผสมมีสมรรถนะการเจริญเติบโตแตกตางกัน โดยพอพันธุที่เหมาะสมสําหรับ168 
จับคูผสมพันธุกับไกแมพันธุทางการคา 1 เพื่อใชในการผลิตไกลูกผสม โดยพิจารณาจากน้ําหนักที่อายุ 8 สัปดาห 169 
พบวาสามารถเลือกใชไดทั้งพอพันธุไกประดูหางดํา ชี หรือแดง (P>0.05) แตไมควรเลือกใชพอพันธุไกเหลืองหาง170 
ขาวเนื่องจากใหน้ําหนักตัวและการเจริญเติบโตของไกลูกผสมเพศผูแตกตางกัน (P<0.05) ในขณะที่พอพันธุไกชี171 
เหมาะสมในการผลิตไกลูกผสมโดยจับคูผสมพันธุกับไกแมพันธุทางการคา 2 เนื่องจากใหน้ําหนักและการ172 
เจริญเติบโตตอวันของไกลูกผสมเพศผูสูงกวาการใชพอพันธุไกประดูหางดํา เหลืองหางขาว และแดง (P<0.05) 173 
ในขณะที่ลูกผสมเพศเมียที่อายุ 16 สัปดาหไมมีความแตกตางกันในทุกคูผสมระหวางพอพันธุและแมพันธุ 174 

 มากกวา่ 50% จะแสดง

ถึงอิทธิพลเนื่องจากพันธุกรรมแบบข่มมีความสำ�คัญ

ต่อการผลิตลูกผสมพื้นเมือง ดังนั้นการเลือกคู่ผสม

ระหว่างพันธุ์ที่จะเป็นพ่อพันธุ์และแม่พันธุ์จะมีความ

จำ�เพาะตอ่ความสามารถในการใหผ้ลผลติของลกูผสม 

สำ�หรับการวิเคราะห์ general combining ability  

(GCA) และ specific combining ability (SCA)  

เริ่มต้นโดยวิเคราะห์ค่าองค์ประกอบความแปรปรวน 

(variance components) โดยกำ�หนดให้ปัจจัย

เนื่องจากชุดที่ฟัก และเพศเป็นอิทธิพลคงที่ (fixed 

effects) และปัจจัยเนื่องจากพันธุกรรมเป็นอิทธิพล

แบบสุ่ม (random effects) จากนั้นประมาณค่าความ

แปรปรวนของพ่อพันธุ์และแม่พันธุ์ด้วยวิธี North 

Carolina Design II
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ผลการศึกษาและวิจารณ์

สมรรถนะการเจริญเติบโต

	 ค่าเฉลี่ยและผลการเปรียบเทียบความแตกต่าง

ทางสถิติของนํ้าหนัก 0, 4, 8, 12 และ 16 สัปดาห์ และ

การเจรญิเตบิโตในแตล่ะชว่ง รวมถงึความกวา้งอกและ

รอบอกแสดงใน Table 1 โดยพบว่าไก่ลูกผสมที่เกิด

จากการผสมพันธุ์ด้วยไก่พ่อพันธุ์พื้นเมืองไทยและไก่

แมพ่นัธุท์างการคา้ทีต่า่งกนัมนีํา้หนกัแรกเกดิแตกตา่ง

กนั โดยไกแ่มพ่นัธุท์างการคา้ 2 (commercial dam 2;  

CD2) ให้ลูกไก่ที่มีนํ้าหนักแรกเกิด (37-39 กรัม)  

สูงกว่าไก่แม่พันธุ์ทางการค้า 1 (commercial dam 1;  

CD1) (34-36 กรัม) จากรายงานของ Saatci et al. 

(2006) พบว่านํ้าหนักแรกเกิดของลูกไก่ขึ้นกับนํ้าหนัก 

ไข่และอิทธิพลเนื่องจากแม่พันธุ์มากกว่าพ่อพันธุ์ ซึ่ง

สอดคล้องกับงานวิจัยครั้งนี้โดยพบว่าไก่แม่พันธุ์

ทางการค้า 2 ให้ไข่ที่มีนํ้าหนักไข่เข้าฟักเฉลี่ยสูงกว่า 

ไก่แม่พันธุ์ทางการค้า 1

	 สำ�หรบันํา้หนกัและการเจรญิเตบิโตชว่งอาย ุ4-16 

สปัดาห ์พบวา่ไกล่กูผสมเพศผูม้นีํา้หนกัและการเจรญิ

เติบโตเฉลี่ยต่อวันในทุกช่วงอายุสูงกว่าเพศเมียใน 

ทุกคู่ผสมพันธุ์ (P<0.05) สอดคล้องกับรายงานวิจัย

หลายฉบับทั้งในไก่ไข่ (Singh et al., 1990) ไก่เนื้อ

ทางการคา้ (Sanchez et al., 1987) และไกพ่ืน้เมอืงไทย  

(อำ�นวย และคณะ, 2539) นอกจากนี้ยังพบว่าปัจจัย

เนื่องจากไก่พ่อพันธุ์พื้นเมืองไทยมีอิทธิพลร่วมกับไก่

แม่พันธุ์ทางการค้า (P<0.05) จึงส่งผลให้ไก่ลูกผสม

มีสมรรถนะการเจริญเติบโตแตกต่างกัน โดยพ่อพันธุ์

ที่เหมาะสมสำ�หรับจับคู่ผสมพันธุ์กับไก่แม่พันธุ์ทาง 

การค้า 1 เพื่อใช้ในการผลิตไก่ลูกผสม โดยพิจารณา

จากนํา้หนกัทีอ่าย ุ8 สปัดาห ์พบวา่สามารถเลอืกใชไ้ด้

ทั้งพ่อพันธุ์ไก่ประดู่หางดำ� ชี หรือแดง (P>0.05) แต่

ไม่ควรเลือกใช้พ่อพันธุ์ไก่เหลืองหางขาวเนื่องจากให้

นํ้าหนักตัวและการเจริญเติบโตของไก่ลูกผสมเพศผู้

แตกตา่งกนั (P<0.05) ในขณะทีพ่อ่พนัธุไ์กช่เีหมาะสม 

ในการผลิตไก่ลูกผสมโดยจับคู่ผสมพันธุ์กับไก่แม่พันธุ ์

ทางการคา้ 2 เนือ่งจากใหน้ํา้หนกัและการเจรญิเตบิโต

ต่อวันของไก่ลูกผสมเพศผู้สูงกว่าการใช้พ่อพันธุ์ไก่

ประดู่หางดำ� เหลืองหางขาว และแดง (P<0.05)  

ในขณะที่ลูกผสมเพศเมียที่อายุ 16 สัปดาห์ไม่มีความ

แตกต่างกันในทุกคู่ผสมระหว่างพ่อพันธุ์และแม่พันธุ์ 

(P>0.05) อยา่งไรกต็ามการใชไ้กพ่อ่พนัธุพ์ืน้เมอืงไทย

ที่ต่างกันจะมีผลต่อนํ้าหนักตัวและการเจริญเติบโต

แตกต่างกันหากนำ�ไปผสมกับไก่แม่พันธุ์ทางการค้า 

1 โดยพบว่าการเลือกใช้พ่อพันธุ์ประดู่หางดำ�จะให้ 

นํ้าหนักตัวและการเจริญเติบโตสูงสุด (P<0.05) แต่

จะไม่พบความแตกต่างหากนำ�ไปผสมกับไก่แม่พันธุ์

ทางการคา้ 2 (P>0.05) ในสว่นของไกล่กูผสมพืน้เมอืง

จากทุกคู่ผสมพันธุ์พบว่ามีความกว้างอกและรอบอก

ไม่แตกต่างทางสถิติ ทั้งในลูกผสมเพศผู้และเพศเมีย 

(P>0.05)

ความนุ่มเนื้อและคุณภาพซาก

	 ค่าเฉลี่ยและผลการเปรียบเทียบความแตกต่าง

ทางสถิติของคุณภาพซากและความนุ่มเนื้อแสดง

ใน Table 2 พบว่าลูกผสมที่เกิดจากไก่พ่อพันธุ์ประดู่

หางดำ�กับไก่แม่พันธุ์ทางการค้า 2 มีความนุ่มของ

เนื้ออกสูงกว่าการใช้ไก่พ่อพันธุ์เหลืองหางขาวหรือชี 

(P<0.05) เมื่อพิจารณาจากค่าแรงตัดผ่านเนื้อ (shear 

force) ที่ตํ่ากว่า ซึ่งเป็นที่น่าสังเกตว่ามีความนุ่ม 

ใกล้เคียงกับลูกผสมเพศเมียที่เกิดจากไก่พ่อพันธุ์

เหลืองหางขาวเมื่อจับคู่ผสมกับไก่แม่พันธุ์ทางการค้า  

2 เหมอืนกนั และใกลเ้คยีงกบัลกูผสมเพศเมยีทีเ่กดิจาก

การไก่พ่อพันธุ์พื้นเมืองไทยกับไก่แม่พันธุ์ทางการค้า  

1 ทุกคู่ผสม การศึกษาครั้งนี้พบว่าคุณภาพซากอื่นๆ  

ไม่พบความแตกต่างทางสถิติในทุกคู่ผสมพันธุ์  

(P>0.05) ซึ่งได้แก่ นํ้าหนักและสัดส่วนซากรวมและ

ไม่รวมเครื่องใน นํ้าหนักและสัดส่วนอก สะโพก น่อง 

และปีก รวมถึงความนุ่มเนื้อสะโพก
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Table 1	 Body weight, Average Dairy Gain (ADG), and breast width in crossbred chicken from Thai indigenous 
sires and commercial dams (CD1 and CD2)1/.

Traits CD1 CD2

Pradu Leung Chee Dang SEM Pradu Leung Chee Dang SEM

Body weight (gram.)

0 weeks
4 weeks
8 weeks
Male
Female
12 weeks
Male
Female
16 weeks
Male
Female

36a
258a

862a
704

1588
1224

2093a
1549

35b
246b

804b
678

1526
1215

2035b
1553

35b
264a

859a
698

1584
1202

2017b
1495

34b
256a

845a
689

1557
1209

2000b
1523

0.3
2.9

12.1
8.3

21.7
15.2

25.6
19.2

37b
281b

906b
757

1644
1336

2175
1662

37b
280b

890b
746

1592
1311

2175
1634

38a
288a

927a
769

1613
1341

2137
1619

39a
288a

879b
757

1578
1325

2095
1603

0.3
2.6

11.8
9.7

21.8
17.8

24.7
18.6

Average Dairy Gain (gram./day)

0 - 4 weeks
0 - 8 weeks
Male
Female
0 - 12 weeks
Male
Female
0 - 16 weeks
Male
Female

7.9ab

14.8a
11.9

18.5
14.1

18.4a
13.5

7.5b

13.7b
11.5

17.8
14.1

17.9b
13.6

8.2a

14.7a
11.8

18.4
13.9

17.7b
13.0

7.9ab

14.5a
11.7

18.1
14.0

17.5b
13.3

0.10

0.21
0.15

0.26
0.18

0.23
0.17

8.7

15.5b
12.9

19.1
15.5

19.1
14.5

8.7

15.2b
12.7

18.5
15.2

19.1
14.3

8.9

15.9a
13.0

18.7
15.5

18.7
14.1

8.9

15.0b
12.8

18.3
15.3

18.4
14.0

0.09

0.21
0.17

0.26
0.21

0.22
0.17

breast width/breast circumstance at 16 weeks

breast width (cm.)
Male
Female

6.9
6.6

6.9
6.5

6.9
6.4

7.1
6.6

0.08
0.06

6.9
6.6

7.0
6.6

6.8
6.4

6.8
6.5

0.07
0.07

breast circumstance 
(cm.)
Male
Female

29.3
27.0

29.0
27.0

29.1
26.3

29.1
26.9

0.19
0.17

29.5
27.6

29.7
27.4

29.1
26.9

29.4
27.2

0.18
0.19

1/ Commercial dam 1 (CD1); Commercial dam 2 (CD2)
   Means within rows with different superscripts were significant different (P<0.05)
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Table 2 	 Carcass weight, carcass percentage, and shear force for meat tenderness in crossbred chicken from 
Thai indigenous sires and commercial dams (CD1 and CD2)1/.

Traits CD1 CD2

Pradu Leung Chee Dang SEM Pradu Leung Chee Dang SEM

Carcess weight (gram.)
carcass weight2/

Male
Female
carcass weight3/

Male
Female
breast weight
Male
Female
drum stick weight
Male
Female
thigh weight
Male
Female
wing weight
Male
Female

1941
1316

1845
1240

262.3
241.8

268.5
166.3

258.8
159.7

208.8
145.2

1828
1305

1730
1229

261.6
255.7

249.7
204.1

251.0
179.5

186.9
151.0

1803
1308

1704
1231

281.6
235.5

279.0
188.8

266.1
170.2

194.7
144.5

1822
1322

1726
1242

293.2
228.6

266.0
177.8

263.7
171.3

205.1
150.9

71
34

69
33

30.9
20.1

29.5
10.1

27.0
8.4

16.8
5.1

1796
1598

1697
1508

285.7
246.5

275.1
207.8

265.8
171.1

213.7
153.7

1924
1661

1829
1574

291.2
253.7

276.1
202.0

250.3
178.1

204.4
161.1

1817
1598

1718
1507

266.2
185.7

266.8
170.1

249.9
165.7

193.3
147.0

1830
1588

1744
1504

295.5
235.7

283.6
208.6

273.5
203.1

212.8
157.8

58
34

57
67

12.8
18.3

15.4
13.7

11.3
14.3

7.4
4.0

Percentage on live weight
carcass weight2/

Male
Female
carcass weight3/

Male
Female

91.2
84.1

86.7
79.2

85.2
81.8

80.6
77.1

86.5
84.6

81.8
79.6

84.6
83.5

80.1
78.4

2.1
0.8

2.1
0.9

84.8
82.0

80.1
77.3

87.3
83.9

82.9
79.1

84.0
84.8

79.4
79.8

86.0
82.1

81.9
79.1

1.2
1.6

1.3
1.6

Percentage on carcass weight
% breast
Male
Female
% drum stick
Male
Female
% thigh
Male
Female
% wing
Male
Female

14.3
20.2

14.5
13.9

13.9
13.3

11.3
12.1

14.3
19.7

13.7
15.7

13.9
13.9

10.4
11.7

16.5
18.9

16.3
15.3

15.5
13.8

11.4
11.8

17.3
18.9

15.8
14.8

15.5
14.2

10.4
12.5

1.4
1.1

1.3
0.5

1.0
0.2

0.5
0.6

16.1
18.7

15.5
15.8

15.0
13.0

12.1
11.8

16.4
19.7

15.5
15.7

14.1
13.8

11.5
12.6

15.8
14.7

15.4
13.5

14.8
13.8

11.5
11.6

16.2
18.2

15.8
16.1

14.8
15.6

11.6
12.2

0.86
1.08

0.71
0.87

1.08
0.43

0.36
0.52

Shear force for meat tenderness

breast tenderness
Male
Female
drum stick tenderness
Male
Female

3.9
3.2

8.2
6.7

4.4
3.5

11.3
6.9

3.7
3.0

10.4
7.2

4.2
2.9

10.5
6.7

0.5
0.5

1.2
0.9

3.0b
2.6

8.3
6.7

4.0a
3.1

8.1
6.6

4.3a
2.6

8.7
6.4

3.7ab
2.9

8.1
6.8

0.3
0.3

0.8
0.8

1/Commercial dam 1 (CD1); Commercial dam 2 (CD2)
2/Carcass weight with visceral organ such as spleen, heart, gizzard, and liver
3/Carcass weight without visceral organ
3/Means within rows with different superscripts were significant different (P<0.05)



แก่นเกษตร 38  : 373-384 (2553).380

การประเมินอิทธิพลทางพันธุกรรม	
	 Table 3 แสดงผลการวิเคราะห์ความแปรปรวน
เนื่องจากอิทธิพลของพ่อพันธุ์ (

 8

การประเมินอิทธิพลทางพันธุกรรม 204 
Table 3 แสดงผลการวิเคราะหความแปรปรวนเนื่องจากอิทธิพลของพอพันธุ ( 2

Sσ ) แมพันธุ ( 2
Dσ ) 205 

และอิทธิพลรวมระหวางพอพันธุและแมพันธุ ( 2
*DSσ ) เมื่อนํามาประเมินอัตราพันธุกรรม ( 2h ) และสัดสวนของ206 

ความแปรปรวนเนื่องจากอิทธิพลการขมกันของยีน (dominance variance) ( 2d ) คา 2h  ของน้ําหนักตัวและ207 
การเจริญเติบโตเฉลี่ยตอวันของไกลูกผสมพื้นเมืองมีคาปานกลางอยูในชวง 0.171 ถึง 0.277 ซึ่งใกลเคียงกับไก208 
พื้นเมือง (อํานวย และคณะ, 2542; ทวี และคณะ, 2549; ธีระชัย  และคณะ, 2550) สําหรับคา 2d  มีคาอยู209 
ในชวง 0.195 ถึง 0.280 ซึ่งเมื่อพิจารณาจากอัตราสวนของ 2d / 2h  แสดงใหเห็นวาความแปรปรวนเนื่องจาก210 
อิทธิพลการขมกันของยีนคอนขางสูง ดังนั้นการเขาคูผสมพันธุระหวางไกพอพันธุพื้นเมืองไทยทุกพันธุกับไกแม211 
พันธุทางการคา 1 และ 2 ทุกคูผสมมีผลตอความผันแปรของการเจริญเติบโตของไกลูกผสมมาก โดยแนวทางการ212 
ปรับปรุงพันธุเพื่อใหไดไกลูกผสมพื้นเมืองที่มีน้ําหนักตัวที่ดีควรเนนคัดเลือกและจับคูผสมพอแมพันธุที่เหมาะสม213 
โดยพิจารณาจากคูผสมท่ีใหคาอิทธิพลเน่ืองจากการขมกันของยีนสูง สําหรับคา 2h  ของความกวางอกมีคา214 
เทากับ 0.344 ซึ่งสูงกวารอบอกซึ่งมีคา 0.128 หากพิจารณาดานความแมนยําในการคัดเลือกแลวลักษณะความ215 
กวางอกมีความเหมาะสมกวาในการนําไปใชในการสรางดัชนีการคัดเลือก และเมื่อพิจารณาคา 2d  ซึ่งมีคา 216 
0.064 และคา 2d / 2h ที่มีคาคอนขางต่ํา (0.19) แสดงใหเห็นวาเปนลักษณะที่ขึ้นกับอิทธิพลเนื่องจากยีนแบบ217 
บวกสะสม ดังนั้นหากตองการพัฒนาใหไกลูกผสมพื้นเมืองมีความกวางอกสูงขึ้นควรเนนที่การคัดเลือกและ218 
ปรับปรุงดานพันธุกรรมหรือพิจารณาคาการผสมพันธุของพอพันธุไกพื้นเมืองเพื่อการคัดเลือกไกสําหรับการผสม219 
พันธุ  220 

การศึกษาครั้งนี้พบวาน้ําหนักซากและความนุมเนื้ออกมีคา 2h คอนขางต่ํา (0.042 - 0.100) ใน221 
ขณะเดียวกันไมพบอิทธิพลของ 2d ดังนั้นในการปรับปรุงพันธุกรรมของทั้งสองลักษณะจึงไมสามารถดําเนินการ222 
ไดอยางรวดเร็วและแมนยํา ในกรณีที่ตองการปรับปรุงลักษณะดังกลาวในไกลูกผสม การพิจารณาคาการผสม223 
พันธุ โดยเนนที่สายไกพอพันธุพื้นเมืองไทยรวมกับการใชเครื่องหมายพันธุกรรม (genetic marker) รวมถึง224 
พิจารณาปรับปรุงสภาพแวดลอมใหเหมาะสมตอลักษณะดังกลาวอาจเปนแนวทางหนึ่งที่เปนไปได อยางไรก็ตาม225 
เปนที่นาสังเกตวาการปรับปรุงพันธุกรรมของความนุมเนื้อสะโพกกลับมี 2h  และ 2d  คอนขางสูง ดังนั้นใน226 
ขั้นตอนของการคัดเลือกควรเนนการจับคูผสมพันธุระหวางไกพอพันธุพื้นเมืองไทยกับไกแมพันธุทางการคาที่227 
เหมาะสม 228 
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การประเมินอิทธิพลทางพันธุกรรม 204 
Table 3 แสดงผลการวิเคราะหความแปรปรวนเนื่องจากอิทธิพลของพอพันธุ ( 2

Sσ ) แมพันธุ ( 2
Dσ ) 205 

และอิทธิพลรวมระหวางพอพันธุและแมพันธุ ( 2
*DSσ ) เมื่อนํามาประเมินอัตราพันธุกรรม ( 2h ) และสัดสวนของ206 

ความแปรปรวนเนื่องจากอิทธิพลการขมกันของยีน (dominance variance) ( 2d ) คา 2h  ของน้ําหนักตัวและ207 
การเจริญเติบโตเฉลี่ยตอวันของไกลูกผสมพื้นเมืองมีคาปานกลางอยูในชวง 0.171 ถึง 0.277 ซึ่งใกลเคียงกับไก208 
พื้นเมือง (อํานวย และคณะ, 2542; ทวี และคณะ, 2549; ธีระชัย  และคณะ, 2550) สําหรับคา 2d  มีคาอยู209 
ในชวง 0.195 ถึง 0.280 ซึ่งเมื่อพิจารณาจากอัตราสวนของ 2d / 2h  แสดงใหเห็นวาความแปรปรวนเนื่องจาก210 
อิทธิพลการขมกันของยีนคอนขางสูง ดังนั้นการเขาคูผสมพันธุระหวางไกพอพันธุพื้นเมืองไทยทุกพันธุกับไกแม211 
พันธุทางการคา 1 และ 2 ทุกคูผสมมีผลตอความผันแปรของการเจริญเติบโตของไกลูกผสมมาก โดยแนวทางการ212 
ปรับปรุงพันธุเพื่อใหไดไกลูกผสมพื้นเมืองที่มีน้ําหนักตัวที่ดีควรเนนคัดเลือกและจับคูผสมพอแมพันธุที่เหมาะสม213 
โดยพิจารณาจากคูผสมท่ีใหคาอิทธิพลเนื่องจากการขมกันของยีนสูง สําหรับคา 2h  ของความกวางอกมีคา214 
เทากับ 0.344 ซึ่งสูงกวารอบอกซึ่งมีคา 0.128 หากพิจารณาดานความแมนยําในการคัดเลือกแลวลักษณะความ215 
กวางอกมีความเหมาะสมกวาในการนําไปใชในการสรางดัชนีการคัดเลือก และเมื่อพิจารณาคา 2d  ซึ่งมีคา 216 
0.064 และคา 2d / 2h ที่มีคาคอนขางต่ํา (0.19) แสดงใหเห็นวาเปนลักษณะที่ขึ้นกับอิทธิพลเนื่องจากยีนแบบ217 
บวกสะสม ดังนั้นหากตองการพัฒนาใหไกลูกผสมพื้นเมืองมีความกวางอกสูงขึ้นควรเนนที่การคัดเลือกและ218 
ปรับปรุงดานพันธุกรรมหรือพิจารณาคาการผสมพันธุของพอพันธุไกพื้นเมืองเพื่อการคัดเลือกไกสําหรับการผสม219 
พันธุ  220 

การศึกษาครั้งนี้พบวาน้ําหนักซากและความนุมเนื้ออกมีคา 2h คอนขางต่ํา (0.042 - 0.100) ใน221 
ขณะเดียวกันไมพบอิทธิพลของ 2d ดังนั้นในการปรับปรุงพันธุกรรมของทั้งสองลักษณะจึงไมสามารถดําเนินการ222 
ไดอยางรวดเร็วและแมนยํา ในกรณีที่ตองการปรับปรุงลักษณะดังกลาวในไกลูกผสม การพิจารณาคาการผสม223 
พันธุ โดยเนนที่สายไกพอพันธุพื้นเมืองไทยรวมกับการใชเครื่องหมายพันธุกรรม (genetic marker) รวมถึง224 
พิจารณาปรับปรุงสภาพแวดลอมใหเหมาะสมตอลักษณะดังกลาวอาจเปนแนวทางหนึ่งที่เปนไปได อยางไรก็ตาม225 
เปนที่นาสังเกตวาการปรับปรุงพันธุกรรมของความนุมเนื้อสะโพกกลับมี 2h  และ 2d  คอนขางสูง ดังนั้นใน226 
ขั้นตอนของการคัดเลือกควรเนนการจับคูผสมพันธุระหวางไกพอพันธุพื้นเมืองไทยกับไกแมพันธุทางการคาที่227 
เหมาะสม 228 
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และอิทธิพลร่วมระหว่างพ่อพันธุ์และแม่พันธุ์ (
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การประเมินอิทธิพลทางพันธุกรรม 204 
Table 3 แสดงผลการวิเคราะหความแปรปรวนเนื่องจากอิทธิพลของพอพันธุ ( 2

Sσ ) แมพันธุ ( 2
Dσ ) 205 

และอิทธิพลรวมระหวางพอพันธุและแมพันธุ ( 2
*DSσ ) เมื่อนํามาประเมินอัตราพันธุกรรม ( 2h ) และสัดสวนของ206 

ความแปรปรวนเนื่องจากอิทธิพลการขมกันของยีน (dominance variance) ( 2d ) คา 2h  ของน้ําหนักตัวและ207 
การเจริญเติบโตเฉลี่ยตอวันของไกลูกผสมพื้นเมืองมีคาปานกลางอยูในชวง 0.171 ถึง 0.277 ซึ่งใกลเคียงกับไก208 
พื้นเมือง (อํานวย และคณะ, 2542; ทวี และคณะ, 2549; ธีระชัย  และคณะ, 2550) สําหรับคา 2d  มีคาอยู209 
ในชวง 0.195 ถึง 0.280 ซึ่งเมื่อพิจารณาจากอัตราสวนของ 2d / 2h  แสดงใหเห็นวาความแปรปรวนเนื่องจาก210 
อิทธิพลการขมกันของยีนคอนขางสูง ดังนั้นการเขาคูผสมพันธุระหวางไกพอพันธุพื้นเมืองไทยทุกพันธุกับไกแม211 
พันธุทางการคา 1 และ 2 ทุกคูผสมมีผลตอความผันแปรของการเจริญเติบโตของไกลูกผสมมาก โดยแนวทางการ212 
ปรับปรุงพันธุเพื่อใหไดไกลูกผสมพื้นเมืองที่มีน้ําหนักตัวที่ดีควรเนนคัดเลือกและจับคูผสมพอแมพันธุที่เหมาะสม213 
โดยพิจารณาจากคูผสมท่ีใหคาอิทธิพลเนื่องจากการขมกันของยีนสูง สําหรับคา 2h  ของความกวางอกมีคา214 
เทากับ 0.344 ซึ่งสูงกวารอบอกซึ่งมีคา 0.128 หากพิจารณาดานความแมนยําในการคัดเลือกแลวลักษณะความ215 
กวางอกมีความเหมาะสมกวาในการนําไปใชในการสรางดัชนีการคัดเลือก และเมื่อพิจารณาคา 2d  ซึ่งมีคา 216 
0.064 และคา 2d / 2h ที่มีคาคอนขางต่ํา (0.19) แสดงใหเห็นวาเปนลักษณะที่ขึ้นกับอิทธิพลเนื่องจากยีนแบบ217 
บวกสะสม ดังนั้นหากตองการพัฒนาใหไกลูกผสมพื้นเมืองมีความกวางอกสูงขึ้นควรเนนที่การคัดเลือกและ218 
ปรับปรุงดานพันธุกรรมหรือพิจารณาคาการผสมพันธุของพอพันธุไกพื้นเมืองเพื่อการคัดเลือกไกสําหรับการผสม219 
พันธุ  220 

การศึกษาครั้งนี้พบวาน้ําหนักซากและความนุมเนื้ออกมีคา 2h คอนขางต่ํา (0.042 - 0.100) ใน221 
ขณะเดียวกันไมพบอิทธิพลของ 2d ดังนั้นในการปรับปรุงพันธุกรรมของทั้งสองลักษณะจึงไมสามารถดําเนินการ222 
ไดอยางรวดเร็วและแมนยํา ในกรณีที่ตองการปรับปรุงลักษณะดังกลาวในไกลูกผสม การพิจารณาคาการผสม223 
พันธุ โดยเนนที่สายไกพอพันธุพื้นเมืองไทยรวมกับการใชเครื่องหมายพันธุกรรม (genetic marker) รวมถึง224 
พิจารณาปรับปรุงสภาพแวดลอมใหเหมาะสมตอลักษณะดังกลาวอาจเปนแนวทางหนึ่งที่เปนไปได อยางไรก็ตาม225 
เปนที่นาสังเกตวาการปรับปรุงพันธุกรรมของความนุมเนื้อสะโพกกลับมี 2h  และ 2d  คอนขางสูง ดังนั้นใน226 
ขั้นตอนของการคัดเลือกควรเนนการจับคูผสมพันธุระหวางไกพอพันธุพื้นเมืองไทยกับไกแมพันธุทางการคาที่227 
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) 
เมื่อนำ�มาประเมินอัตราพันธุกรรม ( h 2) และสัดส่วน
ของความแปรปรวนเนื่องจากอิทธิพลการข่มกันของ
ยีน (dominance variance) (d 2) ค่า h 2 ของนํ้าหนัก
ตัวและการเจริญเติบโตเฉลี่ยต่อวันของไก่ลูกผสม 
พื้นเมืองมีค่าปานกลางอยู่ในช่วง 0.171 ถึง 0.277 ซึ่ง
ใกล้เคียงกับไก่พื้นเมือง (อำ�นวย และคณะ, 2542;  
ทวี และคณะ, 2549; ธีระชัย  และคณะ, 2550) 
สำ�หรับค่า d 2 มีค่าอยู่ในช่วง 0.195 ถึง 0.280 ซึ่งเมื่อ
พิจารณาจากอัตราส่วนของ d 2 /

 
h 2 แสดงให้เห็นว่า

ความแปรปรวนเนื่องจากอิทธิพลการข่มกันของยีน
คอ่นขา้งสงู ดงันัน้การเขา้คูผ่สมพนัธุร์ะหวา่งไกพ่อ่พนัธุ ์
พืน้เมอืงไทยทกุพนัธุก์บัไกแ่มพ่นัธุท์างการคา้ 1 และ 2 
ทกุคูผ่สมมผีลตอ่ความผนัแปรของการเจรญิเตบิโตของ

ไกล่กูผสมมาก โดยแนวทางการปรบัปรงุพนัธุเ์พือ่ใหไ้ด้
ไก่ลูกผสมพื้นเมืองที่มีนํ้าหนักตัวที่ดีควรเน้นคัดเลือก
และจบัคูผ่สมพอ่แมพ่นัธุท์ีเ่หมาะสมโดยพจิารณาจาก
คู่ผสมที่ให้ค่าอิทธิพลเนื่องจากการข่มกันของยีนสูง 
สำ�หรบัคา่ h 2 ของความกวา้งอกมคีา่เทา่กบั 0.344 ซึง่
สูงกว่ารอบอกซึ่งมีค่า 0.128 หากพิจารณาด้านความ
แม่นยำ�ในการคัดเลือกแล้วลักษณะความกว้างอก 
มีความเหมาะสมกว่าในการนำ�ไปใช้ในการสร้างดัชนี
การคัดเลือก และเมื่อพิจารณาค่า d 2 ซึ่งมีค่า 0.064 
และค่า d 2 /

 
h 2  ที่มีค่าค่อนข้างตํ่า (0.19) แสดงให้

เห็นว่าเป็นลักษณะที่ขึ้นกับอิทธิพลเนื่องจากยีนแบบ
บวกสะสม ดังนั้นหากต้องการพัฒนาให้ไก่ลูกผสม
พื้นเมืองมีความกว้างอกสูงขึ้นควรเน้นที่การคัดเลือก
และปรับปรุงด้านพันธุกรรมหรือพิจารณาค่าการผสม
พนัธุข์องพอ่พนัธุไ์กพ่ืน้เมอืงเพือ่การคดัเลอืกไกส่ำ�หรบั 
การผสมพันธุ์ 

Table 3	 Estimated variance components1/ for body weight, average dairy gain, breast width/breast 
circumstance at 16 weeks, and Carcass quality from all combination of sire x dam breeds. 

Traits Vs Vd Vs*d Ve Vtotal h2 d2 d2/h2
Body weight (gram.)
    0  weeks
    4  weeks
    8  weeks
  12  weeks
  16  weeks

-
85.3

496.2
1294.5
2769.9

7.3
129.4
529.7

1002.6
1346.4

1.1
63.5

621.7
1906.9
2874.1

3.8
977.3

7281.1
26119.7
34008.2

12.2
1255.6
8928.7

30323.8
40998.6

-
0.272
0.222
0.171
0.270

0.351
0.202
0.279
0.252
0.280

-
0.74
1.25
1.47
1.04

Average dairy gain (gram./day)
  0 - 4    weeks
  0 - 8    weeks
  0 - 12  weeks
  0 - 16  weeks

0.108
0.156
0.185
0.221

0.129
0.159
0.134
0.100

0.076
0.188
0.266
0.227

1.251
2.325
3.703
2.712

1.565
2.828
4.288
3.261

0.277
0.220
0.172
0.272

0.195
0.267
0.248
0.278

0.70
1.21
1.44
1.02

Breast width/breast circumstance at 16 weeks (cm.)
  breast width
  breast circumstance

0.015
0.082

0.003
0.104

0.003
0.045

0.159
2.340

0.180
2.570

0.344
0.128

0.064
0.070

0.19
0.55

Carcass quality
  carcass weight2/ 
  carcass weight3/ 
  breast tenderness
  drum stick tenderness4/

190.7
133.2
0.027

-

-
-
-

0.415

-
-

0.023
0.712

12930.5
12678.2

1.049
5.951

13121.2
12811.4

1.100
7.078

0.058
0.042
0.100
0.235

-
-

0.084
0.402

-
-

0.84
1.71

1/ Vs = sire variances; Vd = dam variances; Vs*d = interaction between sire x dam variances; Ve = error variances;  
  Vtotal = total variances; h2 = heritability; d2 = dominance effects; d2/h2 = ratio of dominance effects on  
  heritability; 
2/Carcass weight with visceral organ such as spleen, heart, gizzard, and liver
3/Carcass weight without visceral organ
4/h2 = 4*Vd/Vtotal
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Table 4 General combining ability (GCA) in crossbred chicken from Thai indigenous sires and commercial 
dams(CD1 and CD2). 

Traits Sire Dam SE Sig
Pradu Leung Chee Dang CD1 CD2 SL DL

Body weight (gram.)
    0  weeks
    4  weeks
    8  weeks
  12  weeks
  16  weeks

0.14
-0.60
6.15

13.31
22.98

-0.26
-4.83

-12.50
-11.19
9.25

0.13
4.21

10.07
4.90

-12.14

0.00
1.22
-3.72
-7.02

-20.09

-1.17
-11.67
-25.56
-33.04
-43.48

1.17
11.67
25.56
33.05
43.47

0.07
0.73
2.00
3.69
4.20

*
*
*
*
*

*
*
*
*
*

Average dairy gain (gram./day)
  0 - 4    weeks
  0 - 8    weeks
  0 - 12  weeks
  0 - 16  weeks

-0.03
0.11
0.16
0.20

-0.16
-0.22
-0.13
0.09

0.15
0.18
0.06
-0.11

0.04
-0.07
-0.09
-1.18

-0.38
-0.44
-0.38
-0.38

0.38
0.44
0.38
0.38

0.03
0.04
0.04
0.04

*
*
*
*

*
*
*
*

Breast width/breast circumstance at 16 weeks (cm.)
  breast width
  breast circumstance

0.03
0.13

0.03
0.09

-0.08
-0.21

0.03
-0.01

-0.01
-0.17

0.01
0.17

0.01
0.03

*
*

NS
*

Carcass quality
  carcass weight1/ 
  carcass weight2/ 
  breast tenderness
  drum stick tenderness4/

11.47
11.22
-0.18
-0.34

11.99
12.35
0.21
0.17

-12.91
-13.99
-0.04
0.12

-10.55
-9.58
0.01
0.05

-12.71
-12.60
0.13
0.43

12.71
12.60
-0.13
-0.43

61.90
61.89
0.07
0.18

NS
NS
*
*

NS
NS
NS
NS

1/Carcass weight with visceral organ such as spleen, heart, gizzard, and liver
2/Carcass weight without visceral organ
 SE = Standard error; Sig = Significant difference of GCA at alpha = 0.05 between SL = Sire line, and  
  DL = Dam line

	 การศึกษาครั้งนี้พบว่านํ้าหนักซากและความนุ่ม

เนื้ออกมีค่า  h 2 ค่อนข้างตํ่า (0.042 - 0.100) ในขณะ

เดียวกันไม่พบอิทธิพลของ d 2 ดังนั้นในการปรับปรุง

พนัธกุรรมของทัง้สองลกัษณะจงึไมส่ามารถดำ�เนนิการ

ไดอ้ยา่งรวดเรว็และแมน่ยำ� ในกรณทีีต่อ้งการปรบัปรงุ

ลักษณะดังกล่าวในไก่ลูกผสม การพิจารณาค่า 

การผสมพันธุ์ โดยเน้นที่สายไก่พ่อพันธุ์พื้นเมืองไทย

รว่มกบัการใชเ้ครือ่งหมายพนัธกุรรม (genetic marker) 

รวมถึงพิจารณาปรับปรุงสภาพแวดล้อมให้เหมาะสม

ต่อลักษณะดังกล่าวอาจเป็นแนวทางหนึ่งที่เป็นไปได้ 

อยา่งไรกต็ามเปน็ทีน่า่สงัเกตวา่การปรบัปรงุพนัธกุรรม

ของความนุม่เนือ้สะโพกกลบัม ี h 2 และ d 2 คอ่นขา้งสงู 

ดงันัน้ในขัน้ตอนของการคดัเลอืกควรเนน้การจบัคูผ่สม

พันธุ์ระหว่างไก่พ่อพันธุ์พื้นเมืองไทยกับไก่แม่พันธุ์

ทางการค้าที่เหมาะสม

การวิเคราะห์ GCA และ SCA

	 ผลการวิเคราะห์ general combining ability 

(GCA) ใน Table 4 แสดงใหเ้หน็วา่ไกพ่อ่พนัธุพ์ืน้เมอืง

ไทยมีพันธุกรรมของลักษณะการเจริญเติบโต ความ

กว้างอก ความนุ่มเนื้อและคุณภาพซากแตกต่างกัน 

โดยพบว่าพ่อพันธุ์ไก่ชีมีอิทธิพลเนื่องจากพันธุกรรม

แบบบวกสะสม (additive gene effects) ของลกัษณะ

นํ้าหนักตัวและการเจริญเติบโตเฉลี่ยต่อวันที่อายุ 4 
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และ 8 สัปดาห์สูงสุด (P<0.05) ส่วนที่อายุ 12 และ 

16 สัปดาห์ พ่อพันธุ์ไก่ประดู่หางดำ�มีพันธุกรรมของ

ลักษณะดังกล่าวโดดเด่นกว่าพ่อพันธุ์อื่น (P<0.05) 

สำ�หรับพันธุกรรมของลักษณะความกว้างอกและ 

รอบอกพบว่าพ่อพันธุ์ไก่ชีมีค่าตํ่าที่สุด (P<0.05) 

ในขณะที่พ่อพันธุ์อื่นๆไม่มีความแตกต่างทางสถิติ 

(P>0.05) เมื่อพิจารณาพันธุกรรมของลักษณะ 

การเจริญเติบโตของไก่พ่อพันธุ์พื้นเมืองไทยทั้ง 4 พันธุ์ 

พบว่ามีลำ�ดับความสามารถทางพันธุกรรมจากสูงสุด

ไปตํา่สดุดงันี ้ประดูห่างดำ� > เหลอืงหางขาว > ช ี> แดง   

ในส่วนของพันธุกรรมของลักษณะนํ้าหนักซากในไก่

พ่อพันธุ์พื้นเมืองไทยทุกพันธุ์ไม่พบความแตกต่าง 

(P>0.05) อย่างไรก็ตามในพ่อพันธุ์ประดู่หางดำ�พบว่า 

มีพันธุกรรมของลักษณะการมีเนื้อนุ่มทั้งส่วนอกและ

สะโพกสูงสุด ในทางตรงกันข้ามพ่อพันธุ์ไก่เหลือง

หางขาวมีพันธุกรรมของลักษณะการมีเนื้อนุ่มตํ่าที่สุด 

(P<0.05) สำ�หรบัผลการวจิยัในไกแ่มพ่นัธุท์างการคา้ 2  

พบว่ามีพันธุกรรมแบบบวกสะสมสูงกว่าไก่แม่พันธุ์

ทางการค้า 1 ในลักษณะการเจริญเติบโตทุกช่วงอายุ

และพนัธกุรรมของรอบอกทีอ่าย ุ16 สปัดาห ์(P<0.05) 

Table 5 	 specific combining ability (SCA) in crossbred chicken from Thai indigenous sires and commercial 
dams (CD1 and CD2).

Traits CD1 CD2 SE Sig
Pradu Leung Chee Dang Pradu Leung Chee Dang CD1 CD2

Body weight (gram.)
    0  weeks

    4  weeks

    8  weeks

  12  weeks

  16  weeks

0.81

0.01

4.47

-2.39

6.08

0.01

-7.45

-19.17

-12.69

-6.94

-0.70

1.70

-4.08

-6.44

-23.38

-1.06

-3.60

-1.68

-4.92

-10.53

-0.68

-0.61

1.68

15.70

16.91

-0.27

2.62

6.66

1.50

16.19

0.83

2.51

14.15

11.34

11.24

1.06

4.82

-2.03

-2.10

-9.55

0.16

1.66

4.57

8.42

9.57

*

*

*

NS

*

*

*

*

NS

NS
Average dairy gain (gram./day)
  0 - 4    weeks

  0 - 8    weeks

  0 - 12  weeks

  0 - 16  weeks

-0.03

0.07

-0.04

0.04

-0.27

-0.35

-0.15

-0.06

0.08

-0.06

-0.07

-0.20

-0.09

-0.01

-0.05

-0.08

0.00

0.04

0.20

0.16

0.10

0.13

0.03

0.15

0.06

0.24

0.13

0.09

0.13

-0.06

-0.04

-0.10

0.06

0.08

0.10

0.09

*

*

NS

NS

NS

*

NS

*
Breast width/breast circumstance at 16 weeks (cm.)
  breast width

  breast circumstance

0.00

0.05

-0.03

-0.09

-0.03

-0.09

0.08

-0.03

0.03

0.08

0.06

0.18

-0.05

-0.12

-0.05

-0.01

0.03

0.08

*

NS

*

*
Carcass quality
  carcass weight1/ 

  carcass weight2/ 

  breast tenderness

  drum stick tender-

ness4/

34.13

35.04

0.15

-0.63

-28.64

-28.67

0.17

0.55

-14.91

-14.13

-0.20

0.25

-0.75

-2.33

-0.02

0.17

-22.66

-23.83

-0.32

0.29

40.63

41.02

0.03

-0.38

2.01

0.14

0.17

-0.12

-9.80

-7.26

0.02

-0.13

141.16

141.14

0.16

0.40

NS

NS

NS

NS

NS

NS

*

NS

SE = Standard error; Sig = Significant difference of SCA at alpha = 0.05 between sire line and commercial dam 1 (CD1) or  

commercial dam 2 (CD2)
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	 สำ�หรับผลการวิเคราะห์ specific combining  

ability (SCA) ใน Table 5 แสดงใหเ้หน็วา่คูผ่สมระหวา่ง

ไก่พ่อพันธุ์พื้นเมืองไทยกับไก่แม่พันธุ์ทางการค้า 

แต่ละคู่มีความจำ�เพาะในการส่งผลให้ลักษณะการ

เจริญเติบโต ความกว้างอก ความนุ่มเนื้อและคุณภาพ

ซากแตกต่างกัน โดยพบว่าคู่ผสมระหว่างพ่อพันธุ์ไก่ชี

กับไก่แม่พันธุ์ทางการค้า 2 ให้ค่า SCA ของนํ้าหนักตัว

และการเจริญเติบโตที่อายุ 8 สัปดาห์สูงสุด (P<0.05) 

ส่วนพ่อพันธุ์ไก่เหลืองหางขาวเมื่อจับคู่ผสมกับไก่ 

แม่พันธุ์ทางการค้า 1 จะให้ค่า SCA ของนํ้าหนักตัว

และการเจริญเติบโตที่อายุ 8 สัปดาห์ตํ่าสุด (P<0.05) 

อย่างไรก็ตามที่อายุ 16 สัปดาห์ ไม่พบความแตกต่าง

ของ SCA ในการจับคู่ผสมของพ่อพันธุ์ใดๆ กับไก่แม่

พันธุ์ทางการค้า 2 ดังนั้นไก่พ่อพันธุ์พื้นเมืองไทยทั้ง 4 

จึงไม่มีความแตกต่างกันทางพันธุกรรมเมื่อผสมกับ

ไก่แม่พันธุ์ทางการค้า 2 (P>0.05) ซึ่งจะแตกต่างจาก

การจับคู่ผสมกับไก่แม่พันธุ์ทางการค้า 1 จะพบว่า 

การเลอืกใชพ้อ่พนัธุไ์กป่ระดูห่างดำ�จะมพีนัธกุรรมของ

ลักษณะการเจริญเติบโต ความกว้างอก และคุณภาพ

ซากสงูกวา่กลุม่คูผ่สมอืน่ๆ (P<0.05) และพบวา่การจบั

คูผ่สมระหวา่งพอ่พนัธุไ์กเ่หลอืงหางขาวหรอืประดูห่าง

ดำ�กับไก่แม่พันธุ์ทางการค้า 2 จะมีความจำ�เพาะทาง

พันธุกรรมของลักษณะความกว้างหรือรอบอกสูงสุด 

(P<0.05) การศึกษาครั้งนี้ไม่พบความจำ�เพาะทาง

พันธุกรรมของการเข้าคู่ผสมพันธุ์ที่ส่งผลต่อลักษณะ

นํ้าหนักซากและความนุ่มเนื้อสะโพก (P>0.05) แต่

ในส่วนของความนุ่มเนื้ออกนั้นพบว่าคู่ผสมระหว่าง

พ่อพันธุ์ไก่ประดู่หางดำ�และไก่แม่พันธุ์ทางการค้า 2  

ให้ค่าพันธุกรรมของความนุ่มเนื้ออกที่อายุ 16 สัปดาห์

สูงสุด (P<0.05) 

สรุป

	 การจบัคูผ่สมพนัธุร์ะหวา่งไกพ่อ่พนัธุพ์ืน้เมอืงไทย

ทั้ง 4 พันธุ์กับไก่แม่พันธุ์ทางการค้าแสดงให้เห็นถึง

ความสามารถที่แตกต่างทั้งในด้านสมรรถนะการผลิต 

ความนุ่มเนื้อและอิทธิพลทางพันธุกรรม โดยคู่ผสม

พนัธุร์ะหวา่งพอ่พนัธุไ์กป่ระดูห่างดำ�กบัไกแ่มพ่นัธุท์าง 

การค้า 1 ให้นํ้าหนักตัว การเจริญเติบโตเฉลี่ยต่อวัน  

รวมทั้งความนุ่มเนื้อ และคุณภาพซากสูงสุด ซึ่งผล 

ดังกล่าวสอดคล้องกับผลทางพันธุกรรม (GCA และ 

SCA) ของลักษณะสมรรถนะการเจริญเติบโตและ

ความนุ่มเนื้อ ในขณะที่การใช้ไก่พ่อพันธุ์พื้นเมืองไทย

ทัง้ 4 ไมม่คีวามแตกตา่งกนัทางพนัธกุรรมเมือ่จบัคูผ่สม

พันธุ์กับไก่แม่พันธุ์ทางการค้า 2 ดังนั้นในการเลือกจับ

คู่ผสมระหว่างพ่อพันธุ์ไก่ประดู่หางดำ�กับไก่แม่พันธุ์

ทางการคา้ 1 จะใหผ้ลทางพนัธกุรรมของลกัษณะทีว่จิยั

ในครั้งนี้สูงกว่าการจับคู่ผสมแบบอื่น

คำ�ขอบคุณ

	 คณะผู้วิจัยขอขอบคุณศูนย์วิจัยและบำ�รุงพันธุ์

สัตว์จังหวัดเชียงใหม่ ศูนย์วิจัยและบำ�รุงพันธุ์สัตว์

กบินทร์บุรี จังหวัดปราจีนบุรี ศูนย์วิจัยและบำ�รุงพันธุ์

สัตว์ท่าพระ จังหวัดขอนแก่น และสถานีทดสอบพันธุ์

สัตว์ จังหวัดสุราษฎร์ธานี กรมปศุสัตว์ ที่สนับสนุนไก่

ไก่พ่อพันธุ์พื้นเมืองไทยและขอขอบคุณบริษัทเอกชน 

ทั้งสองบริษัทที่ให้ความอนุเคราะห์ไก่ไก่แม่พันธุ์

ทางการค้า และความร่วมมือในการวิจัยครั้งนี้ และ

ขอขอบคุณสำ�นักงานกองทุนสนับสนุนการวิจัย (สกว) 

ที่สนับสนุนงบประมาณในการวิจัย และศูนย์เครือข่าย

วจิยัและพฒันาดา้นการปรบัปรงุพนัธุส์ตัว ์(ไกพ่ืน้เมอืง) 

คณะเกษตรศาสตร ์มหาวทิยาลยัขอนแกน่ทีส่นบัสนนุ

สถานที่และเครื่องมือในการวิจัยครั้งนี้
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