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การประเมินการแสดงออกของยีนที่ควบคุมลักษณะผลของแตงไทย  
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Estimate of gene action on fruit characters of two Thai melon lines
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บทคัดย่อ: ข้อมูลเกี่ยวกับการควบคุมทางพันธุกรรมในลักษณะต่างๆ ของพืชสามารถน�ำมาใช้ประโยชน์ในโปรแกรม 
การปรับปรุงพันธุ์พืชได้ การทดลองนี้มีวัตถุประสงค์เพื่อประเมินการแสดงออกของยีนที่ควบคุมลักษณะผลของแตงไทย 
2 สายพันธุ์ โดยการวิเคราะห์ค่าเฉลี่ยของชั่วรุ่น 6 ชั่วรุ่น ได้แก่ P

1
, P

2
, F

1
, F

2
, BC

11
และ BC

12
 ของการผสมข้ามระหว่าง

แตงไทย 2 สายพันธุ์ ได้แก่สายพันธุ์ ‘R-(S
5
)’ ผลทรงกลม กับสายพันธุ์ ‘S-(S

5
)’ ผลทรงกระบอก วิเคราะห์ตามวิธีการของ 

Mather and Jinks (1982) ทดลองที่มหาวิทยาลัยเทคโนโลยีราชมงคลตะวันออก จังหวัดชลบุรี ระหว่างเดือนกุมภาพันธ์ -  
เดือนเมษายน 2554 ผลการทดลองพบว่ามีความแตกต่างระหว่างชั่วรุ่น (generations) ในทุกลักษณะที่ศึกษา ยกเว้น 
ในลักษณะน�้ำหนักผล และค่าความหวานของเนื้อผลผลของยีนแบบบวก (additive) มีมีนัยส�ำคัญในการควบคุมลักษณะ
อายุออกดอกตัวผู้ อายุเก็บเกี่ยวผลแรก และความกว้างโพรงผล ส่วนยีนแบบข่ม (dominance) มีอิทธิพลในลักษณะอายุ
ออกดอกตัวผู้ อายุเก็บเกี่ยวผลแรก ความยาวผล ความยาวโพรงผล และความหนาเนื้อผล และมีอิทธิพลมากกว่ายีน 
แบบบวก (additive) นอกจากนี้ ยังพบว่ามีปฏิกิริยาร่วมระหว่างยีนต่างต�ำแหน่งในลักษณะความกว้างผล ความยาวผล  
ความยาวโพรงผล และความหนาเนื้อผล โดยผลของยีนแบบข่ม x แบบข่ม (dominance x dominance) มีอิทธิพล 
มากที่สุดในการควบคุมลักษณะดังกล่าว
ค�ำส�ำคัญ: การวิเคราะห์ค่าเฉลี่ยของชั่วรุ่น, Cucumismelo L. var. conomon

ABSTRACT: The information on genetic control of plant characters is useful in plant breeding programs. This study 
aimed to estimate gene actions on fruit characters of two Thai melon (Cucumismelo L. var. conomon Makino) lines. 
Means of six generations consisting of P1, P2, F1, F2, BC11 and BC12,which were obtained from the cross between  
‘R-(S5)’ line (round fruit) and ‘S-(S5)’ line (cylindrical fruit), were analyzed for fruit characters according to the method 
of Mather and Jinks (1982). The experiment was undertaken in the field at Rajamangala University of Technology, 
Chonburi province during February - April, 2011. There were significant differences among generations in all studied  
traits except for fruit weight and fruit flesh sweetness. Additive gene effects were significant controlling days to 
male anthesis, days to first harvest and fruit cavity width, whereas dominance gene effects were more important than 
additive gene effects in controlling days to male anthesis, days to first harvest, fruit length, fruit cavity length and 
fruit flesh thickness. Non-allelic gene interactions were significant in fruit width, fruit length, fruit cavity length and 
fruit flesh thickness, and dominance x dominance type of gene action was most important in controlling these traits.
Keywords: generation mean analysis, Cucumis melo L. var. conomon
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บทน�ำ

	 แตงไทย (Cucumis melo L. var. conomon 

Makino) เป็นพืชพื้นเมืองของไทยที่เกี่ยวข้องกับชีวิต

ประจ�ำวนัของคนไทยมาช้านาน เกษตรกรไทยมกันยิม

ปลูกแตงไทยเป็นพืชหลังฤดูท�ำนา พบว่ามีจ�ำหน่าย

ในท้องตลาดมากในช่วงฤดูหนาวที่อากาศแห้งแล้ง 

(Herklots, 1972) จัดเป็นเมล่อนในกลุ่ม oriental  

pickling melon (Conomon group: var. conomon)  

ผลอ่อนมีเนื้อสีขาว กรอบและใช้บริโภคในรูปผักได้

คล้ายกบัแตงกวา ส่วนผลสกุมขีนาดตัง้แต่เลก็ถงึใหญ่ 

รูปร่างตั้งแต่ผลกลมจนถึงผลยาว มีกลิ่นหอมและมีรส

หวานเลก็น้อย (Robinson and Decker-Walters, 1997) 

มีการปลูกกันมากในกลุ่มประเทศในเอเชียตะวันออก 

เพื่อใช้บริโภคผลอ่อนแทนแตงกวา (Nerson, et al.,  

1988) เจริญเติบโตเร็ว ทนทานต่ออากาศร้อนและ

สภาพที่ฝนตกชุก (Tindall, 1983) ต ้นแข็งแรง  

แตกกิ่งแขนงข้างมาก จากการที่แตงไทยเป็นพืชผสม

ข้าม จึงพบความหลากหลายทางพันธุกรรมอย่างมาก  

โดยเฉพาะในแตงไทยพันธุ์พื้นเมืองมีการกระจายตัว 

ของลักษณะรูปร ่างผลและสีผลเป ็นอย ่างมาก 

(ปราโมทย์ และพรทิพย์, 2550; Pornsuriya, 2004) 

จากการศึกษาทางพันธุกรรมในลักษณะรูปร่างผล

ของแตงไทยด้วยวิธีการวิเคราะห์ค่าเฉลี่ยของชั่วรุ่น

ของแตงไทย 2 สายพันธุ์ ได้แก่ สายพันธุ์ผลกลม และ 

สายพนัธุผ์ลทรงกระบอก พบว่าในลกัษณะความยาวผล 

และดัชนีรูปร่างผล (ความยาวผล/ความกว้างผล)  

ปฏิกิริยาของยีนแบบผลบวกมีนัยส�ำคัญในขณะที่

ลักษณะความกว้างผลมีปฏิกิริยาสัมพันธ์อย่างม ี

นัยส�ำคัญระหว่างยีนต่างต�ำแหน่งทั้ง 3 แบบ (แบบ

ผลบวก x แบบผลบวก, แบบผลบวก x แบบข่ม และ

แบบข่ม x แบบข่ม) และจากการประมาณจ�ำนวนยีน

ที่ควบคุมลักษณะความยาวผล ความกว้างผล และ

ดัชนีรูปร่างผลได้เท่ากับ 0.84 0.29 และ 1.33 ยีน  

ตามล�ำดับ (Pornsuriya and Pornsuriya, 2009)  

อย่างไรกต็ามการศกึษาทางด้านพนัธกุรรมของแตงไทย 

ยังมีไม่มาก ดังนั้นการศึกษานี้จึงมีวัตถุประสงค์เพื่อ

ประเมินอิทธิพลของยีนที่ควบคุมลักษณะผลของ

แตงไทย เพื่อเป็นข้อมูลส�ำคัญส�ำหรับการปรับปรุง

พันธุ์แตงไทย ซึ่งจะเป็นการเพิ่มมูลค่าของพืชพื้นเมือง

ของไทย 

วิธีการศึกษา

	 ฤดูปลูกที่  1 ปลูกแตงไทยสายพันธุ ์พ ่อแม ่  

2 สายพันธุ์ ที่มีรูปร่างผลแตกต่างกัน ได้แก่สายพันธุ์

ผลกลม (สายพนัธุ ์R; P
1
) และสายพนัธุผ์ลทรงกระบอก 

(สายพันธุ์ S; P
2
) ซึ่งทั้ง 2 สายพันธุ์ได้จากการผสม 

ตัวเองชั่วรุ่นที่ 5 (S
5
) และผสมข้ามโดยใช้สายพันธุ์ R 

เป็นพันธุ์แม่ได้เมล็ดลูกผสมชั่วรุ่นที่ 1 (F
1
) ฤดูปลูกที่ 2  

ปลกูสายพนัธุพ่์อและแม่ร่วมกบัลกูผสมชัว่รุน่ที ่1 ผสม

ตัวเองในลูกผสมชั่วรุ่นที่ 1 ได้เมล็ดลูกผสมชั่วรุ่นที่ 2  

(F
2
) และผสมกลับลูกผสมชั่วรุ่นที่ 1 ไปยังสายพันธุ์แม ่

และสายพันธุ ์พ่อ ได้ลูกผสมกลับ BC
11

และ BC
12  

ตามล�ำดบั ฤดปูลกูที ่3 ระหว่างเดอืนกมุภาพนัธ์ - เดอืน

เมษายน 2554 น�ำเมล็ดพันธุ์ของประชากรทั้ง 6 ชั่วรุ่น 

มาปลูกในแปลงทดลองสาขาวิชาเทคโนโลยีการ

ผลิตพืช คณะเกษตรศาสตร์และทรัพยากรธรรมชาติ 

มหาวทิยาลยัเทคโนโลยรีาชมงคลตะวนัออก วทิยาเขต

บางพระ จังหวัดชลบุรีวางแผนการทดลองแบบสุ่ม

ตลอดที่มีจ�ำนวนซ�้ำ (แปลงย่อย) ของแต่ละทรีตเมนต์

ไม่เท่ากัน (CRD with unequal replications) จ�ำนวน

แปลงย่อยทัง้หมด 28 แปลงย่อย ขนาดแปลงย่อย 1 x 6  

ตารางเมตร ปลกูแปลงย่อยละ 12 ต้น ใช้พลาสตกิคลมุ

แปลง ระยะปลูกระหว่างต้น 50 เซนติเมตร ปลูกแบบ

แถวเดี่ยวโดยปล่อยให้เถาเลื้อยไปบนแปลงปลูก โดย

ปลูกสายพันธุ์แม่ สายพันธุ์พ่อ อย่างละ 2 แปลงย่อย  

(ซ�้ำ) ลูกผสมชั่วรุ ่นที่ 1 จ�ำนวน 4 แปลงย่อย (ซ�้ำ) 

ลูกผสมกลับ BC
1
 และ BC

2
อย่างละ 4 แปลงย่อย (ซ�้ำ)  

และลูกผสมชั่วรุ่นที่ 2 จ�ำนวน 12 แปลงย่อย (ซ�้ำ)  

การปฏบิตัดิแูลรกัษาตามมาตรฐานการปลกูโดยทัว่ไป 

(standard practice) บนัทกึข้อมลูรายต้นแปลงย่อยละ  

10 ต้น ดังนั้นจึงมีจ�ำนวนต้นในการบันทึกข้อมูลใน 

ชั่วรุ่น P
1
,P

2
, F

1
, F

2
, BC

11
และ BC

12
เท่ากับ 20, 20, 

40, 120, 40 และ 40 ต้น ตามล�ำดับบันทึกลักษณะ

อายุดอกตัวผู ้ดอกแรกบาน อายุเก็บเกี่ยวผลแรก  
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ความกว้างและความยาวผล ความกว้างและความยาว 

โพรงไส้ผล ความหนาเนือ้ น�ำ้หนกัผล และค่าความหวาน 

ของเนือ้ผล(total soluble solid; TSS) การวเิคราะห์ความ

แปรปรวนแบบสุ่มตลอดโดยใช้จ�ำนวนซ�้ำไม่เท่ากัน 

ในแต่ละประชากรน�ำลกัษณะทีส่ายพนัธุพ่์อแม่มคีวาม

แตกต่างกันทางสถิติมาวิเคราะห์ผลทางพันธุกรรม

ด้วยวิธีการวิเคราะห์ค่าเฉลี่ยของชั่วรุ่น (generation 

mean analysis) ตามวิธีการของ Mather and Jinks 

(1982)(omitting model) โดยการวิเคราะห์ด้วย  

matrix algebra โดยที่ m คือ ค่าเฉลี่ยของประชากร d 

คือ อิทธิพลของยีนแบบบวก (additive gene effect) 

h คือ อิทธิพลของยีนแบบข่ม (dominance gene  

effect) i คือ ปฏิกิริยาสัมพันธ์ระหว่างยีนแบบผลบวก

กับแบบผลบวก (additive x additive gene effect) j 

คอื ปฏกิริยิาสมัพนัธ์ระหว่างยนีแบบผลบวกกบัแบบข่ม  

(additive x dominance gene effect) และ l คือ 

ปฏิกิริยาสัมพันธ์ระหว่างยีนแบบข่มกับแบบข่ม  

(dominance x dominance gene effect) โดยได้

ทดสอบโมเดลในการวิเคราะห์ผลทางพันธุกรรม

ก่อนว่าเป็นแบบ additive-dominance model หรือ 

non-allelic interaction model โดยวิธี scaling test 

(Mather and Jinks, 1982)

ผลการศึกษาและวิจารณ์

	 จากการทดสอบความแตกต่างระหว่างชั่วรุ ่น  

พบว่ามีความแตกต่างกันระหว ่างชั่วรุ ่นอย ่างม ี

นัยส�ำคัญ (P<0.01) ในทุกลักษณะ ยกเว้นลักษณะ 

น�้ำหนักผลและค่าความหวานของเนื้อผล (Table 1)  

ดงันัน้ จงึไม่น�ำ 2 ลกัษณะดงักล่าวนีม้าวเิคราะห์ผลทาง

พันธุกรรมในขั้นตอนต่อไป

Table 1 	Means for fruit characters of six Thai melon generations obtained from two lines.

Traits P
1

P
2

F
1

F
2

BC
11

BC
12

F-test C.V. 

(%)
Days to 1st male 

anthesis

31.20 b

(0.37)1/

35.75 a

(1.30)

30.05 b

(0.51)

30.46 b

(0.42)

29.83 b

(0.50)

30.75 b

(0.65)

** 13.49

Days to 1st 

harvest

64.60 bc

(0.88)

68.05 a

(1.12)

62.65 bc

(0.77)

63.98 bc

(0.57)

61.68 c

(0.67)

64.95 b

(1.05)

** 8.86

Fruit width 

(cm)

11.87 a 

(0.40)

9.99 b

(0.38)

11.45 a

(0.25)

11.62 a

(0.14)

12.26 a

(0.29)

11.70 a

(0.27)

** 14.27

Fruit length 

(cm)

10.67 c

(0.42)

21.50 a

(0.69)

14.90 b

(0.72)

15.15 b

(0.43)

13.23 b

(0.49)

13.76 b

(0.51)

** 27.29

Fruit cavity width 

(cm)

6.04 a

(0.24)

5.07 b

(0.20)

5.87 a

(0.13)

6.01 a

(0.09)

6.06 a

(0.16)

5.79 a

(0.09)

** 16.23

Fruit cavity 

length (cm)

6.49 d

(0.35)

16.84 a

(0.62)

10.69 b

(0.60)

9.96 bc

(0.37)

8.41 c

(0.43)

8.71 c

(0.47)

** 35.44

Fruit flesh  

thickness (cm)

2.88 a

(0.13)

2.48 b

(0.11)

2.86 a

(0.07)

2.89 a

(0.04)

3.12 a

(0.10)

3.02 a

(0.09)

** 17.16

Fruit weight (Kg) 0.78 

(0.06)

1.06 

(0.10)

1.10 

(0.07)

1.03 

(0.04)

1.08 

(0.07)

1.04 

 (0.07)

ns 40.44

Total soluble 

solid (°Brix)

4.30

(0.11)

4.40

(0.19)

4.64

(0.12)

4.73

(0.07)

4.68

(0.14)

4.69

(0.11)

ns 16.75

ns, *, ** = non significant and significant at P < 0.05 and 0.01, respectively.
1/The values in parentheses represent the standard errors of the means.
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อิทธิพลของยีนที่ควบคุมลักษณะ
	 จากผลการวิเคราะห์อิทธิพลของยีนในรูปแบบ
ต่างๆ ที่มีผลต่อลักษณะในคู่ผสม R x S จากการ
วิเคราะห์ตามวิธีการของMather and Jinks (1982)
ในแบบ omitting modelซึ่งหากอิทธิพลของยีนใน 
รปูแบบใดทีไ่ม่พบนยัส�ำคญักจ็ะตดัออกไป แล้วท�ำการ 
วิเคราะห์ใหม่เฉพาะพารามิเตอร์ของอิทธิพลที่ม ี
นัยส�ำคัญเท่านั้น โดยใช้วิธี least square ซึ่งถ้ามี
จ�ำนวนพารามิเตอร์ที่จะประเมินน้อยตัวลง ความ
แม่นย�ำในการประเมินจะมีแนวโน้มสูงขึ้น (พีระศักดิ์, 
2525) ดังผลแสดงใน Table 2
	 อายุดอกตัวผู้ดอกแรกบาน พบว่ามีทั้งยีนแบบ 
ผลบวกและยนีแบบข่มมอีทิธพิลต่อการแสดงออกของ
ลกัษณะ โดยทีย่นีแบบข่มมผีลต่อลกัษณะมากกว่ายนี
แบบผลบวก และสายพันธุ์แม่ (R) มียีนในการควบคุม
ลักษณะออกดอกเร็วมากกว่าสายพันธุ์พ่อ (S) 
	 อายุเก็บเกี่ยวผลแรก พบว่ามีทั้งอิทธิพลของยีน
แบบผลบวกและยีนแบบข่มมีผลต่อการแสดงออกของ
ลักษณะ โดยที่ยีนแบบข่มมีผลต่อลักษณะมากกว่ายีน
แบบผลบวก และสายพันธุ์แม่ (R) มียีนในการควบคุม
ลกัษณะอายเุกบ็เกีย่วผลแรกเรว็มากกว่าสายพนัธุพ่์อ (S)
	 ความกว้างผล พบเฉพาะปฏิกิริยาของยีนต่าง
ต�ำแหน่งในรูปแบบของ แบบข่ม x แบบข่ม โดยค่าที่
ได้เป็นค่าลบ แสดงว่าสายพันธุ์แม่ (R) มียีนแบบข่ม x 
แบบข่ม น้อยกว่าสายพันธุ์พ่อ (S)
	 ความยาวผล พบว่าการแสดงออกของลักษณะนี ้
เป็นผลมาจากอทิธพิลของยนีแบบข่มและปฏกิริยิาของ
ยีนต่างต�ำแหน่งทุกรูปแบบคือ แบบผลบวก x แบบ 
ผลบวก แบบผลบวก x แบบข่ม และแบบข่ม x แบบข่ม 
โดยที่ยีนแบบข่ม x แบบข่ม มีผลมากกว่ารูปแบบอื่นๆ 
ดังนั้นจึงไม่สามารถคัดเลือกลักษณะความยาวผลได้
ในชั่วรุ่นแรกๆ และในการพัฒนาลักษณะนี้ในคู่ผสมนี้
จึงควรมุ่งใช้ประโยชน์จากพันธุ์ลูกผสม
	 ความกว้างไส้ผล พบว่ามเีพยีงอทิธพิลของยนีแบบ
ผลบวกเพียงแบบเดียวที่มีผลต่อการแสดงออกของ
ลักษณะ ดังนั้นจึงสามารถคัดเลือกลักษณะนี้ในชั่วรุ่น
แรกๆ ได้
	 ความยาวไส้ผล พบว่าการแสดงออกของลกัษณะ
ให้ผลสอดคล้องกับลักษณะความยาวผล โดยเป็นผล

มาจากอิทธิพลของยีนแบบข่มและปฏิกิริยาของยีน
ต่างต�ำแหน่งทกุรปูแบบคอื แบบผลบวก x แบบผลบวก  
แบบผลบวก x แบบข่ม และแบบข่ม x แบบข่ม โดยที่
ยีนแบบข่ม x แบบข่ม มีผลมากกว่ารูปแบบอื่นๆ  
ดงันัน้จงึไม่สามารถคดัเลอืกลกัษณะนีไ้ด้ในชัว่รุน่แรกๆ
เช่นเดียวกันกับลักษณะความยาวผล
	 ความหนาเนื้อผล พบว่าการแสดงออกของ
ลักษณะนี้เป็นผลมาจากอิทธิพลของยีนแบบข่มและ
ปฏกิริยิาของยนีต่างต�ำแหน่งในรปูแบบของยนีแบบผล
บวก x แบบผลบวก และแบบข่ม x แบบข่ม โดยที่ยีน
แบบข่ม x แบบข่ม มผีลมากกว่ารปูแบบอืน่ๆ ดงันัน้ใน
การพัฒนาลักษณะนี้ในคู่ผสมนี้จึงควรมุ่งใช้ประโยชน์
จากพนัธุล์กูผสมและพบว่าสายพนัธุแ์ม่ (R) มยีนีแบบ
ข่ม x แบบข่ม น้อยกว่าสายพันธุ์พ่อ (S)

ความดีเด่นของลูกผสม
	 จากการเปรียบเทียบค่าเฉลี่ยของลักษณะของ
ลูกผสมในชั่วรุ่นที่ 1 (F

1
) กับค่าเฉลี่ยของพ่อแม่ (mid 

parent) พบว่ามีเพียงลักษณะอายุดอกตัวผู้ดอกแรก
บาน และอายุเก็บเกี่ยวผลแรกที่มีนัยส�ำคัญของความ
ดีเด่นของลูกผสม ในขณะที่ลักษณะอื่นๆ ให้ค่าไม่ 
แตกต่างจากค่ากึ่งกลางของพ่อแม่ (Table 3) ดังนั้น
จึงไม่อาจใช้ประโยชน์จากลูกผสมจาก 2 สายพันธุ์นี้
ได้โดยตรง ทัง้นีส้นันษิฐานได้ว่ายนีในลกัษณะดงักล่าว
ของทั้ง 2 สายพันธุ์อาจอยู่ในสภาพอัลลีลเดียวกันใน
ยีนต�ำแหน่งเดียวกัน จึงไม่มีการแสดงความดีเด่น
ของลูกผสมออกมาสอดคล้องกับผลการทดลองของ 
ปราโมทย์ และคณะ (2554) อย่างไรก็ตาม จากการที่
พบว่ามีอิทธิพลของยีนแบบข่มและแบบข่ม x แบบข่ม
ในหลายๆ ลกัษณะ จงึยงัคาดหวงัการใช้ประโยชน์จาก
ลูกผสมได้หากมีการคัดเลือกและใช้สายพันธุ์พ่อแม่ที่
เหมาะสม และจากการที่ค่าเฉลี่ยของประชากรในชั่ว
รุ่นที่ 2 มีความแตกต่างจากค่าเฉลี่ยของพ่อแม่เกือบ
ทุกลักษณะยกเว้นลักษณะความยาวผลและน�้ำหนัก
ผล ท�ำให้คาดได้ว่ามกีารกระจายตวัทีเ่กนิขอบเขตของ
พ่อแม่ (transgressive segregation) ของประชากรใน
ชัว่รุน่ที ่2 ดงันัน้จงึมโีอกาสในการคดัเลอืกสายพนัธุท์ีด่ี
จากคู่ผสมนี้ได้
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Table 2	 Estimates of the genetic components from generation mean analysis (omitting model) obtained for 
fruit characters of two Thai melon lines (R x S) (Mather and Jinks, 1982).

Traits
Genetic components 1/

m [d] [h] [i] [j] [l]

Days to 1st male anthesis 32.46** -1.48** -3.21** - - -

(0.42)2/ (0.42) (0.70) - - -

Days to 1st harvest 65.87** -2.21** -3.91** - - -

(0.59) (0.60) (1.05) - - -

Fruit width (cm) 11.86** - - - - -3.04**

(0.14) - - - - (0.96)

Fruit length (cm) 15.15** - -7.80** -6.62** 5.42** 14.60**

(0.41) - (2.23) (2.10) (0.40) (3.44)

Fruit cavity width (cm) 5.76** 0.46** - - - -

(0.12) (0.13) - - - -

Fruit cavity length (cm) 9.96** - -6.55** -5.58** 5.17** 16.02**

(0.37) - (1.99) (1.91) (0.35) (3.03)

Fruit flesh thickness (cm) 2.89** - 0.88** 0.71* - -1.92**

(0.04) - (0.31) (0.29) - (0.57)
1/ m = mean, [d] = additive, [h] = dominance, [i] = additive x additive epistatic component, [j] = additive x 

dominance epistatic component, [l] = dominance x dominance epistatic component.
2/The values in parentheses represent the standard errors of the components.

ns, *, ** = non significant and significant at P < 0.05 and 0.01, respectively.

Table 3	 Estimates of heterosis for fruit characters of Thai melon obtained from two lines (R x S).

  Traits P
1

P
2

Mid-parents F
1

% Heterosis F
2

Days to 1st male anthesis 31.2 35.75 33.48 30.05** -10.23** 30.46**
Days to 1st harvest 64.60 68.05 66.33 62.65** -5.54** 63.98*
Fruit width (cm) 11.87 9.99 10.93 11.45 4.74 11.62*
Fruit length (cm) 10.67 21.50 16.08 14.90 -7.34 15.15
Fruit cavity width (cm) 6.04 5.07 5.55 5.87 5.63 6.01**
Fruit cavity length (cm) 6.49 16.84 11.66 10.69 -8.36 9.96**
Fruit flesh thickness (cm) 2.88 2.48 2.68 2.86 6.63 2.89*
Fruit weight (Kg) 0.78 1.06 0.92 1.10 19.95 1.03
Total soluble solid (°Brix) 4.30 4.40 4.35 4.64 6.67 4.73**

*, ** =different from mid-parents at P < 0.05 and 0.01, respectively, according to a single df comparison.
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สรุป

	 การวิเคราะห์ค่าเฉลี่ยของชั่วรุ่นของแตงไทยใน

ลักษณะของผล พบว่ามีอิทธิพลของยีนแสดงผลใน 

รูปแบบต่างๆ ผันแปรไปในแต่ละลักษณะ โดยที่

ปฏกิริยิาร่วมระหว่างยนีต่างต�ำแหน่ง (non-allelic gene  

interaction) มีส่วนเกี่ยวข้องในการถ่ายทอดลักษณะ

ของลักษณะความกว้างผล ความยาวผล ความยาว

โพรงผล และความหนาเนื้อผลผลของยีนแบบบวก 

(additive) มีอิทธิพลในการควบคุมลักษณะอายุ

ออกดอกตัวผู้ อายุเก็บเกี่ยวผลแรก และความกว้าง

โพรงผล ส่วนยีนแบบข่ม (dominance) มีอิทธิพล

ในลักษณะอายุออกดอกตัวผู้ อายุเก็บเกี่ยวผลแรก 

ความยาวผล ความยาวโพรงผล และความหนาเนือ้ผล  

โดยพบความดีเด่นของลูกผสม (heterosis) เฉพาะใน 

ลกัษณะอายดุอกตวัผูด้อกแรกบาน และอายเุกบ็เกีย่ว

ผลแรก 
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