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Table 2. Correlation coefficient between number of tetraploid plant and morphological characters of watermelon. 
Characters Plant height Days to female 

flowering 
Leaf length Leaf width Blossom  

ends’ size 
Tetraploid plant 

Plant height 1 -0.76 -0.74 ** -0.71 ** -0.45 ** -0.69** 
Days to female flowering  1 0.75 ** 0.78 ** 0.38 ** 0.64** 
Leaf length   1 0.95 ** 0.46 ** 0.77 ** 
Leaf width    1 0.41 ** 0.77 ** 
Blossom ends’ size     1 0.47 ** 
Plant height      1 

**   Significantly different at p≤ 0.01  
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 

Figure 1. Guard cell of diploid (A), tatraploid (B) and chromosome of diploid (C) and tatraploid (D) 
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บทคัดยอ: การศึกษาในคร้ังนี้มีวัตถุประสงคเพื่อประเมินคาอัตราพันธุกรรมแบบกวาง (broad-sense heritability; h2
B) ของ

ประชากรขาวโพดเทียนเมื่อผานการคัดเลือกพันธุแบบหมูประยุกตในลักษณะฝกดก และคาสัมประสิทธิ์สหสัมพันธของลักษณะ
ทางการเกษตรบางประการ ณ แปลงทดลองหมวดพืชผัก คณะเกษตรศาสตร มหาวิทยาลัยขอนแกน โดยวางแผนการทดลองแบบ 
Randomized complete block จํานวน 4 ซ้ํา ปลูกทดสอบในฤดูฝน ระหวางเดือนกรกฎาคม ถึงกันยายน 2552 และฤดูหนาว 
ระหวางเดือนพฤศจิกายน 2552 ถึงมกราคม 2553 ผลการศึกษา พบวา h2

B ของลักษณะความสูงตนมีคามากท่ีสุด รองลงมา คือ 
ความยาวปกฝก และจํานวนฝกตอตน โดยมีคาเทากับ 95.06 93.98 และ 87.50 เปอรเซ็นต ตามลําดับ สวนคาสัมประสิทธิ์
สหสัมพันธของลักษณะตางๆ พบวา จํานวนฝกตอตนซึ่งเปนลักษณะหลักของการคัดเลือก มีความสัมพันธทางบวกกับจํานวนฝก
ตอไร และความยาวปกฝก โดยมีคาสัมประสิทธิ์สหสัมพันธเทากับ 0.99 (P<0.01) และ 0.74 (P<0.05) ตามลําดับ แตมีสหสัมพันธ
ทางลบกับความสูงฝก -0.82 (P<0.05) 
คําสําคัญ: ความกาวหนาการคัดเลือก การปรับปรุงประชากร Zea mays var. ceratina 

 
Abstract: The objective of this study was to evaluate broad-sense heritability (h2

B) and correlation coefficient (r) of small ear 
waxy corn of phenotypic modified mass selection for prolificacy. A randomized complete block design with four replications 
was used. The experiment was conducted in the rainy season of 2009 (July to September) and the dry season of 2009/10 
(November 2009 to January 2010) at the Vegetable Research Farm, Faculty of Agriculture, Khon Kaen University. High h2

B 

estimates were revealed by plant height (95.06%), husk leaves (93.98%) and number of ears per plant (87.50%). In the 
improved populations, number of ears per plant revealed high positive correlations with number of ears per rai (0.99, P<0.01) 
and husk leaves (0.74, P<0.05) but negative correlated with plant height (-0.82 P<0.05). 
Keywords: response to selection, improved population, Zea mays var. certain 
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บทนํา 
 

การพั ฒนาพั นธุข า วโพ ดเทีย นให มีฝกดก 
(prolificacy) เปนอีกแนวทางหนึ่งของการเพิ่มผลผลิต
ฝกสดได เนื่องจากขาวโพดเทียนเปนขาวโพดขาว
เหนียวฝกขนาดเล็ก มีความหลากหลายของลักษณะสี
เมล็ด รวมท้ังมีรสชาติและเนื้อสัมผัสท่ีจําเพาะ จึงเปนท่ี
นิยมในการบริโภคเพิ่มข้ึน การประยุกตการคัดเลือก
พันธุแบบหมูสามารถเพิ่มประสิทธิภาพดานผลผลิต 
โดยลักษณะท่ีคัดเลือกนั้นมีความสัมพันธกับลักษณะ
ฝกดก รวมท้ังเพิ่มผลผลิตตอพื้นท่ีใหสูงรวมดวย (ดนุ
พล และคณะ, 2552) ความสําเร็จของการคัดเลือกพันธุ
ขาวโพดเทียนนั้น ข้ึนอยูกับความหลากหลายของเช้ือ
พันธุกรรม ซึ่งลักษณะดังกลาวเปนผลจากพันธุกรรม
มากกวาสภาพแวดลอม นอกจากนี้ การพิจารณาคา
ความแปรปรวนทางพันธุกรรม สามารถใชประเมิน
ความกาวหนาของการคัดเลือกพันธุได ดังนั้น อัตรา
พันธุกรรม (heritability) จึงเปนตัวกําหนดความสําเร็จ
ในการปรับปรุงพันธุของประชากรขาวโพดเทียนและ
ลักษณะนั้นๆ วามีโอกาสการคัดเลือกท่ีกาวหนาหรือ
ลดลงได อัตราพันธุกรรมของลักษณะใดลักษณะหนึ่ง
นั้นเปนขอมูลสําคัญ ซึ่งบงบอกความยากงายในการ
คัดเลือกและปรับปรุงลักษณะดังกลาว โดยลักษณะท่ีมี
คาอัตราพันธุกรรมสูงแสดงใหเห็นวา ความแปรปรวน
ของลักษณะดังกลาวเกิดข้ึน เนื่องมาจากผลของยีน
มากกวาสภาพแวดลอม การคัดเลือกพันธุจะทําไดงาย
กวาและสามารถเลือกใชวิธี ท่ีงายในการปรับปรุง
ลักษณะดังกลาวได (Falconer and Mackay, 1996) ซึ่ง
การคัดเลือกพันธุแบบหมูประยุกต (modified mass 
selection) เป นวิ ธีก าร ท่ีส ะดวก ใช ตน ทุน ใน กา ร
คัดเลือกตํ่า ประหยัดเวลา และสามารถคัดเลือกใน
ประชากรขนาดใหญได  แมทําการการคัดเลือกใน
ประชากรขนาดเล็ก ยังสามารถหลีกเลี่ยงปญหาการ
ผสมเลือดชิด (inbreeding) ได (กมล, 2536) ดังนั้น 
การศึกษาในครั้งนี้ มีวัตถุประสงคเพื่อประเมินคาอัตรา
พันธุกรรมแบบกวาง (broad-sense heritability) ของ

ประชากรขาวโพดเทียนเม่ือผานการคัดเลือกพันธุแบบ
หมูประยุกตในลักษณะฝกดก และคาสัมประสิทธิ์
สหสัมพันธของลักษณะทางการเกษตรบางประการ 
เพื่อใชเปนขอมูลในการปรุงพันธุในอนาคต 
 

วิธีการศึกษา 
 

 ใชประชากรขาวโพดเทียนขอนแกนคอมโพ
สิตท่ีผานการคัดเลือกพันธุแบบหมูประยุกต จํานวน 4 
รอบ (ดนุพล และคณะ 2552) ปลูกทดสอบผลผลิต
ในชวงฤดูฝน ระหวางเดือนกรกฎาคม ถึงกันยายน 
2552 และฤดูหนาว ระหวางเดือนพฤศจิกายน 2552 ถึง
มกราคม 2553 ณ แปลงทดลองหมวดพืชผัก คณะ
เกษตรศาสตร มหาวิทยาลัยขอนแกน วางแผนการ
ทดลองแบบ randomized complete block จํานวน 4 ซ้ํา 
เก็บเกี่ยวฝกสดเม่ืออายุประมาณ 16-18 วัน (ฤดูฝน) 
และ 20-22 วัน (ฤดูหนาว) หลังวันออกไหม  50 
เปอรเซ็นต บันทึกขอมูลลักษณะผลผลิต ลักษณะ
องคประกอบผลผลิต และลักษณะทางการเกษตรบาง
ประการ วิเคราะหความแปรปรวน (analysis of 
variance) ของขอมูลในทุกลักษณะท่ีศึกษาโดยแยก
วิเคราะหในแตละฤดูกาล วิเคราะหความแปรปรวนรวม 
(combined analysis) ท้ังสองฤดู จากนั้นประเมินคา
อัตราพันธุกรรมแบบกวาง (broad-sense heritability; 
h2

B) ตามวิธีการของ Singh and Chaudhary (1977) และ 
(Becker, 1977) และวัดระดับความสัมพันธระหวาง
ลักษณะทางการเกษตรตางๆ โดยใช simple correlation 
ของคาเฉลี่ยตอแปลง (plot mean) (Gomez and Gomez, 
1984)  
 

ผลการศึกษาและวิจารณ 
 

การประเมินคาอัตราพันธุกรรมแบบกวางของ
ประชากรขาวโพดเทียนขอนแกนคอมโพสิต พบวา มี
คาสูงท่ีสุดในลักษณะความสูงตน รองลงมา คือ ความ
ยาวปกฝก และจํานวนฝกตอตน โดยมีคาเทากับ 95.06 

93.98 และ 87.50 เปอรเซ็นต ตามลําดับ (Table 1) 
แสดงวา ลักษณะดังกลาวสามารถถายทอดไปยังรุนลูก
ไดสูง ความแปรปรวนสวนใหญเปนผลเนื่องจาก
พันธุกรรมมากกวาสภาพแวดลอม (Falconer and 
Mackay, 1996) สอดคลองกับการศึกษาในประชากร
ขาวโพดหวาน Manis Madu และ Manis Madu x SSC 
204 พบวา คาอัตราพันธุกรรมแบบกวางของลักษณะ
จํานวนฝกตอพื้นท่ีเทากับ 0.00 และ 99.8 เปอรเซ็นต 
ตามลําดับ (Ali and Saleh, 2003) สวนการประเมินคา 
h2

B ของลูกผสมท่ีไดจากสายพันธุแทขาวโพดหวาน 
จํานวน 11 สายพันธุ จากแผนการผสมแบบพบกันหมด 
(diallel) พบวา มีคาสูงในลักษณะความสูงฝก ความสูง
ตน และจํานวนแถวตอฝก (Daniel and Batjay, 1975) 
จากการคัดเลือกลักษณะจํานวนฝกตอตนในประชากร
ขาวโพดเทียนนี้ มีคาอัตราพันธุกรรมคอนขางสูง แสดง
วา การคัดเลือกลักษณะดังกลาวสามารถเพิ่ม
ความกาวหนาในการคัดเลือกพันธุได ซึ่งการมีลักษณะ
ฝกดกนั้น สามารถเพิ่มผลผลิตตอพื้นท่ีใหสูงดวย (ดนุ
พล และคณะ, 2554) นอกจากนี้ การพิจารณาคา
สัมประสิทธิ์สหสัมพันธของลักษณะตางๆ พบวา 
จํานวนฝกตอตนซึ่งเปนลักษณะหลักของการคัดเลือก 
มีสหสัมพันธทางบวกกับลักษณะอื่นๆ คือ จํานวนฝก
ตอไร และความยาวปกฝก โดยมีคาสัมประสิทธิ์
สหสัมพันธ เทากับ 0.99 (P<0.01) และ 0.74 (P<0.05) 
ตามลําดับ แตมีสหสัมพันธทางลบกับความสูงฝก -0.82 
(P<0.05) (Table 2) แสดงวา นอกจากการคัดเลือก
ลักษณะทางตรง คือ พิจารณาจากจํานวนฝกตอตน ยัง
สามารถคัดเลือกลักษณะทางออม (indirect) โดย
พิจาณาจากลักษณะอื่นรวมดวย เชน ความยาวปกฝก 
และความสูงฝก เปนตน ซึ่งจากการคัดเลือกลักษณะฝก
ดกในประชากรขาวโพดเทียนขอนแกนคอมโพสิตนี้ 
พบวา ในตนท่ีมีจํานวนฝกตอตนมาก มักมีความสูงของ
ฝกแรกตํ่าและมีปกฝกยาว ท้ังนี้ การมีลักษณะฝกดกยัง
ผันแปรตามสภาพแวดลอม เชน ความอุดมสมบูรณของ
ดิน และความหนาแนนของประชากร เปนตน (Russell 
and Eberhart, 1968) 

สรุป 
 
 อัตราพันธุกรรมแบบกวางของประชากร
ขาวโพดเทียนขอนแกนคอมโพสิต เม่ือผานการ
คัดเลือกพันธุแบบหมูประยุกต จํานวน 4 รอบ มีคา
เทากับ 95.06 93.98 และ 87.50 เปอรเซ็นต ในลักษณะ
ความสูงตน ความยาวปกฝก และจํานวนฝกตอตน 
ตามลําดับ สวนคาสัมประสิทธิ์สหสัมพันธของลักษณะ
ตางๆ พบวา จํานวนฝกตอตน มีความสหสัมพันธ
ทางบวกกับจํานวนฝกตอไร และความยาวปกฝก โดยมี
คาเทากับ 0.99 (P<0.01) และ 0.74 (P<0.05) ตามลําดับ 
แตมีสหสัมพันธทางลบกับความสูงฝก -0.82 (P<0.05) 
 

คําขอบคุณ 
 

 ข อ ข อ บ คุ ณ ศู น ย พั น ธุ วิ ศ ว ก ร ร ม แ ล ะ
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พื ช เ พื่ อ ก า ร เ ก ษ ตร ท่ี ยั่ ง ยื น  ค ณ ะ เ ก ษ ตร ศ า ส ต ร 
มหาวิทยาลัยขอนแกน ท่ีสนับสนุนงบประมาณการวิจัย
ในครั้งนี้ 
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บทนํา 
 

การพั ฒนาพั นธุข า วโพ ดเทีย นให มีฝกดก 
(prolificacy) เปนอีกแนวทางหนึ่งของการเพิ่มผลผลิต
ฝกสดได เนื่องจากขาวโพดเทียนเปนขาวโพดขาว
เหนียวฝกขนาดเล็ก มีความหลากหลายของลักษณะสี
เมล็ด รวมท้ังมีรสชาติและเนื้อสัมผัสท่ีจําเพาะ จึงเปนท่ี
นิยมในการบริโภคเพิ่มข้ึน การประยุกตการคัดเลือก
พันธุแบบหมูสามารถเพิ่มประสิทธิภาพดานผลผลิต 
โดยลักษณะท่ีคัดเลือกนั้นมีความสัมพันธกับลักษณะ
ฝกดก รวมท้ังเพิ่มผลผลิตตอพื้นท่ีใหสูงรวมดวย (ดนุ
พล และคณะ, 2552) ความสําเร็จของการคัดเลือกพันธุ
ขาวโพดเทียนนั้น ข้ึนอยูกับความหลากหลายของเช้ือ
พันธุกรรม ซึ่งลักษณะดังกลาวเปนผลจากพันธุกรรม
มากกวาสภาพแวดลอม นอกจากนี้ การพิจารณาคา
ความแปรปรวนทางพันธุกรรม สามารถใชประเมิน
ความกาวหนาของการคัดเลือกพันธุได ดังนั้น อัตรา
พันธุกรรม (heritability) จึงเปนตัวกําหนดความสําเร็จ
ในการปรับปรุงพันธุของประชากรขาวโพดเทียนและ
ลักษณะนั้นๆ วามีโอกาสการคัดเลือกท่ีกาวหนาหรือ
ลดลงได อัตราพันธุกรรมของลักษณะใดลักษณะหนึ่ง
นั้นเปนขอมูลสําคัญ ซึ่งบงบอกความยากงายในการ
คัดเลือกและปรับปรุงลักษณะดังกลาว โดยลักษณะท่ีมี
คาอัตราพันธุกรรมสูงแสดงใหเห็นวา ความแปรปรวน
ของลักษณะดังกลาวเกิดข้ึน เนื่องมาจากผลของยีน
มากกวาสภาพแวดลอม การคัดเลือกพันธุจะทําไดงาย
กวาและสามารถเลือกใชวิธี ท่ีงายในการปรับปรุง
ลักษณะดังกลาวได (Falconer and Mackay, 1996) ซึ่ง
การคัดเลือกพันธุแบบหมูประยุกต (modified mass 
selection) เป นวิ ธีก าร ท่ีส ะดวก ใช ตน ทุน ใน กา ร
คัดเลือกตํ่า ประหยัดเวลา และสามารถคัดเลือกใน
ประชากรขนาดใหญได  แมทําการการคัดเลือกใน
ประชากรขนาดเล็ก ยังสามารถหลีกเลี่ยงปญหาการ
ผสมเลือดชิด (inbreeding) ได (กมล, 2536) ดังนั้น 
การศึกษาในครั้งนี้ มีวัตถุประสงคเพื่อประเมินคาอัตรา
พันธุกรรมแบบกวาง (broad-sense heritability) ของ

ประชากรขาวโพดเทียนเม่ือผานการคัดเลือกพันธุแบบ
หมูประยุกตในลักษณะฝกดก และคาสัมประสิทธิ์
สหสัมพันธของลักษณะทางการเกษตรบางประการ 
เพื่อใชเปนขอมูลในการปรุงพันธุในอนาคต 
 

วิธีการศึกษา 
 

 ใชประชากรขาวโพดเทียนขอนแกนคอมโพ
สิตท่ีผานการคัดเลือกพันธุแบบหมูประยุกต จํานวน 4 
รอบ (ดนุพล และคณะ 2552) ปลูกทดสอบผลผลิต
ในชวงฤดูฝน ระหวางเดือนกรกฎาคม ถึงกันยายน 
2552 และฤดูหนาว ระหวางเดือนพฤศจิกายน 2552 ถึง
มกราคม 2553 ณ แปลงทดลองหมวดพืชผัก คณะ
เกษตรศาสตร มหาวิทยาลัยขอนแกน วางแผนการ
ทดลองแบบ randomized complete block จํานวน 4 ซ้ํา 
เก็บเกี่ยวฝกสดเม่ืออายุประมาณ 16-18 วัน (ฤดูฝน) 
และ 20-22 วัน (ฤดูหนาว) หลังวันออกไหม  50 
เปอรเซ็นต บันทึกขอมูลลักษณะผลผลิต ลักษณะ
องคประกอบผลผลิต และลักษณะทางการเกษตรบาง
ประการ วิเคราะหความแปรปรวน (analysis of 
variance) ของขอมูลในทุกลักษณะท่ีศึกษาโดยแยก
วิเคราะหในแตละฤดูกาล วิเคราะหความแปรปรวนรวม 
(combined analysis) ท้ังสองฤดู จากนั้นประเมินคา
อัตราพันธุกรรมแบบกวาง (broad-sense heritability; 
h2

B) ตามวิธีการของ Singh and Chaudhary (1977) และ 
(Becker, 1977) และวัดระดับความสัมพันธระหวาง
ลักษณะทางการเกษตรตางๆ โดยใช simple correlation 
ของคาเฉลี่ยตอแปลง (plot mean) (Gomez and Gomez, 
1984)  
 

ผลการศึกษาและวิจารณ 
 

การประเมินคาอัตราพันธุกรรมแบบกวางของ
ประชากรขาวโพดเทียนขอนแกนคอมโพสิต พบวา มี
คาสูงท่ีสุดในลักษณะความสูงตน รองลงมา คือ ความ
ยาวปกฝก และจํานวนฝกตอตน โดยมีคาเทากับ 95.06 

93.98 และ 87.50 เปอรเซ็นต ตามลําดับ (Table 1) 
แสดงวา ลักษณะดังกลาวสามารถถายทอดไปยังรุนลูก
ไดสูง ความแปรปรวนสวนใหญเปนผลเนื่องจาก
พันธุกรรมมากกวาสภาพแวดลอม (Falconer and 
Mackay, 1996) สอดคลองกับการศึกษาในประชากร
ขาวโพดหวาน Manis Madu และ Manis Madu x SSC 
204 พบวา คาอัตราพันธุกรรมแบบกวางของลักษณะ
จํานวนฝกตอพื้นท่ีเทากับ 0.00 และ 99.8 เปอรเซ็นต 
ตามลําดับ (Ali and Saleh, 2003) สวนการประเมินคา 
h2

B ของลูกผสมท่ีไดจากสายพันธุแทขาวโพดหวาน 
จํานวน 11 สายพันธุ จากแผนการผสมแบบพบกันหมด 
(diallel) พบวา มีคาสูงในลักษณะความสูงฝก ความสูง
ตน และจํานวนแถวตอฝก (Daniel and Batjay, 1975) 
จากการคัดเลือกลักษณะจํานวนฝกตอตนในประชากร
ขาวโพดเทียนนี้ มีคาอัตราพันธุกรรมคอนขางสูง แสดง
วา การคัดเลือกลักษณะดังกลาวสามารถเพิ่ม
ความกาวหนาในการคัดเลือกพันธุได ซึ่งการมีลักษณะ
ฝกดกนั้น สามารถเพิ่มผลผลิตตอพื้นท่ีใหสูงดวย (ดนุ
พล และคณะ, 2554) นอกจากนี้ การพิจารณาคา
สัมประสิทธิ์สหสัมพันธของลักษณะตางๆ พบวา 
จํานวนฝกตอตนซึ่งเปนลักษณะหลักของการคัดเลือก 
มีสหสัมพันธทางบวกกับลักษณะอื่นๆ คือ จํานวนฝก
ตอไร และความยาวปกฝก โดยมีคาสัมประสิทธิ์
สหสัมพันธ เทากับ 0.99 (P<0.01) และ 0.74 (P<0.05) 
ตามลําดับ แตมีสหสัมพันธทางลบกับความสูงฝก -0.82 
(P<0.05) (Table 2) แสดงวา นอกจากการคัดเลือก
ลักษณะทางตรง คือ พิจารณาจากจํานวนฝกตอตน ยัง
สามารถคัดเลือกลักษณะทางออม (indirect) โดย
พิจาณาจากลักษณะอื่นรวมดวย เชน ความยาวปกฝก 
และความสูงฝก เปนตน ซึ่งจากการคัดเลือกลักษณะฝก
ดกในประชากรขาวโพดเทียนขอนแกนคอมโพสิตนี้ 
พบวา ในตนท่ีมีจํานวนฝกตอตนมาก มักมีความสูงของ
ฝกแรกตํ่าและมีปกฝกยาว ท้ังนี้ การมีลักษณะฝกดกยัง
ผันแปรตามสภาพแวดลอม เชน ความอุดมสมบูรณของ
ดิน และความหนาแนนของประชากร เปนตน (Russell 
and Eberhart, 1968) 

สรุป 
 
 อัตราพันธุกรรมแบบกวางของประชากร
ขาวโพดเทียนขอนแกนคอมโพสิต เม่ือผานการ
คัดเลือกพันธุแบบหมูประยุกต จํานวน 4 รอบ มีคา
เทากับ 95.06 93.98 และ 87.50 เปอรเซ็นต ในลักษณะ
ความสูงตน ความยาวปกฝก และจํานวนฝกตอตน 
ตามลําดับ สวนคาสัมประสิทธิ์สหสัมพันธของลักษณะ
ตางๆ พบวา จํานวนฝกตอตน มีความสหสัมพันธ
ทางบวกกับจํานวนฝกตอไร และความยาวปกฝก โดยมี
คาเทากับ 0.99 (P<0.01) และ 0.74 (P<0.05) ตามลําดับ 
แตมีสหสัมพันธทางลบกับความสูงฝก -0.82 (P<0.05) 
 

คําขอบคุณ 
 

 ข อ ข อ บ คุ ณ ศู น ย พั น ธุ วิ ศ ว ก ร ร ม แ ล ะ
เทคโนโลยีชีวภาพแหงชาติ และศูนยวิจัยปรับปรุงพันธุ
พื ช เ พื่ อ ก า ร เ ก ษ ตร ท่ี ยั่ ง ยื น  ค ณ ะ เ ก ษ ตร ศ า ส ต ร 
มหาวิทยาลัยขอนแกน ท่ีสนับสนุนงบประมาณการวิจัย
ในครั้งนี้ 
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Table 1 Genetic variance (σ2
G), phenotypic variance (σ2

P) and broad-sense heritability estimate (h2
B) for traits 

measured on small ear waxy corn Khon Kaen composite population 
Traits σ2

G σ2
P h2

B(%) 
Ears per plant 0.012 0.013 87.50 
Number of ears per rai 3,930,799.833 4,578,333.333 85.86 
Fresh ear yield 17,980.667 69,984.000 25.69 
Husk leaves 1.588 1.690 93.98 
Ear weight 17.183 50.983 33.70 
Number of kernel rows per ear -0.123 0.028 76.62 
Number of kernels per row 0.017 0.018 20.36 
Number of nodes per plant 0.393 0.513 65.17 
Internode length   0.318 1.563 -47.83 
Position of the uppermost ear 0.097 0.148 72.60 
Plant height -0.037 0.077 95.06 
Ear height 0.088 0.122 83.82 
 
Table 2 Simple phenotypic correlations among traits measured on improved small ear waxy corn population at the 

two seasons combined  
No. Traits 2 3 4 5 6 7 8 9 10 11 12 
1 Ears per plant 0.99** 0.74* -0.82* 
2 Number of ears per rai 0.74* -0.82* 
3 Fresh ear yield 0.92** 0.91** 0.88** 
4 Husk leaves 0.83* 0.76* -0.81* 
5 Ear weight -0.81* 
6 Number of kernel rows per ear 
7 Number of kernels per row 
8 Number of nodes per plant 
9 Internode length   0.64** 
10 Position of the uppermost ear -0.90** 
11 Plant height 0.78* 
12 Ear height 
*, ** Significant at 0.05 and 0.01 probability levels respectively 
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