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บทคัดย่อ: ภาคใต้เป็นแหล่งของความหลากหลายทางพันธุกรรมของทุเรียนพื้นบ้าน หลายพันธุ์อาจมีศักยภาพในการ
พัฒนาในเชิงการค้า หรือใช้เป็นแหล่งพันธุกรรมในการปรับปรุงพันธุ์ดังนั้นวัตถุประสงค์งานวิจัยนี้เพื่อวิเคราะห์พันธุกรรม
ของทุเรียนพื้นบ้านในภาคใต้โดยใช้เครื่องหมายไมโครแซทเทลไลท์ ท�ำการศึกษาโดยเก็บตัวอย่างใบทุเรียนพื้นบ้าน 
ในเขตจังหวัดสงขลา นครศรีธรรมราช กระบี่ พังงา และยะลาจ�ำนวนทั้งหมด 67 ต้น สกัดดีเอ็นเอและทดสอบกับไพรเมอร์  
จ�ำนวน 6 คู่ จากการศึกษาพบว่ามีอัลลีล 2-6 อัลลีล เฉลี่ย 3.5 อัลลีลต่อคู่ไพรเมอร์และเมื่อน�ำข้อมูลดังกล่าวมาวิเคราะห์
ความใกล้ชิดทางพันธุกรรมด้วยวิธี UPGMA ในโปรแกรม NTSYS พบว่าสามารถแบ่งกลุ่มทุเรียนพื้นบ้านภาคใต้ได้เป็น  
6 กลุ ่ม โดยมีค่าดัชนีความใกล้ชิดทางพันธุกรรมเท่ากับ 0.52-0.95 จากผลการศึกษานี้สามารถน�ำเครื่องหมาย 
ไมโครแซทเทลไลท์มาใช้เป็นข้อมูลในการคัดเลือกพันธุ์เพื่อการปรับปรุงพันธุ์ทุเรียนในอนาคต
ค�ำส�ำคัญ: ทุเรียน, ไมโครแซทเทลไลท์, การวิเคราะห์พันธุกรรม

ABSTRACT: Southern Thailand is a source of indigenous durian diversity that can be developed for commercial 
or used as genetic materials for breeding program. The aims of this research were to assess the genetic diversity and 
relatedness of indigenous durian in southern Thailand using microsatellitemarkers. Leaf samples of 67 indigenous 
durian trees were collected from Songkhla, Nakhon Si Thammarat, Krabi, Phangnga and Yala provinces. DNA from 
each leaf was extracted and microsatellite was performed with 6 primer pair. It was found that the number of allele  
range from 2 to 6 with an average 3.5 alleles/primer pair. Genetic similarity was analyzed using UPGMA and  
dendrogram was constructed by NTSYS program. Based on dendrogram, six clusters could be separated with genetic 
similarity index ranging from 0.52-0.95. Information obtained from the present study, can be used for identification 
and selection in breeding program.
Keywords: durian (Durio zibethinus Merr.), microsatellite, genetic analysis
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บทน�ำ

ทุ เ รี ย น เ ป ็ น ไ ม ้ ผ ล เ ศ ร ษ ฐ กิ จ ที่ ส� ำ คั ญ ข อ ง

ประเทศไทย จากการส�ำรวจในปี 2556 พบว่ามีพื้นที่

ปลูกทั้งประเทศ 641,248 ไร่ โดยภาคตะวันออกและ

ภาคใต้มกีารปลกูทเุรยีนมากทีส่ดุ (ส�ำนกังานเศรษฐกจิ

การเกษตร, 2556) ทุเรียนเป็นผลไม้ที่ท�ำรายได้ให้กับ

ประเทศไทยเป็นจ�ำนวนมาก ประเทศไทยมกีารส่งออก

ทุเรียนมากเป็นอันดับหนึ่งของโลก และมีความหลาก

หลายของพันธุ์ทุเรียนเป็นจ�ำนวนมากมีรายงานว่ามี

พันธุ์ทุเรียนในประเทศไทยมากกว่า 200 พันธุ์ แต่พันธุ์

ที่นิยมปลูกเป็นการค้า และเป็นที่นิยมของผู้บริโภคคือ

พันธุ์หมอนทอง ก้านยาวชะนี และกระดุมทอง เป็นต้น 

(กรมวิชาการเกษตร, 2553) ซึ่งแต่ละพันธุ์มีลักษณะที่

ดแีตกต่างกนั นอกจากนีบ้างพนัธุม์ลีกัษณะพเิศษ เช่น 

พันธุ์ชะนีเป็นพันธุ์ที่มีความต้านทานโรคที่เกิดจากเชื้อ 

Phytopthora พันธุ์หมอนทองมีขนาดพูใหญ่และกลิ่น

อ่อน เป็นต้น ท�ำให้ชาวสวนนยิมปลกูพนัธุด์งักล่าวมาก

ขึน้ พนัธุด์ัง้เดมิทีเ่คยปลกูจงึค่อยๆ หายไป และคาดว่า

ทเุรยีนบางพนัธุไ์ด้สญูพนัธุไ์ปแล้ว ภาคใต้เป็นอกีพืน้ที่

หนึ่งที่พบความหลากหลายทางพันธุกรรมของทุเรียน

พื้นบ้านมาก โดยเฉพาะทางภาคใต้ตอนล่าง เนื่องอยู่

ใกล้จากถิ่นก�ำเนิดดั้งเดิมของทุเรียน และพืชในสกุล

เดียวกัน ทุเรียนเติบโตได้ดีในแถบภูมิอากาศร้อนเกาะ

บอร์เนียวเป็นศูนย์กลางความหลากหลายของพืชสกุล

นี้โดย Kostermans (1992) และ Zeven and Zhuko-

vsky (1975) อ้างโดย ทรงพล (2551)ได้รายงานว่า มี

พชืสกลุทเุรยีนแพร่กระจายอยูใ่นบรเิวณเกาะบอร์เนยีว 

19 ชนิดในซาบาห์ 14 ชนิดในซาราวัค 16 ชนิดเกาะ

สุมาตรา 7 ชนิด และมาเลเซีย 11 ชนิดโดยมี 5 ชนิดที่

เป็นพืชท้องถิ่นทุเรียนพื้นบ้านหลายพันธุ์มีลักษณะดีที่

น่าจะใช้เป็นแหล่งพันธุกรรม ในการปรับปรุงพันธุ ์

ทุเรียนในอนาคตได้ เช่น ทนน�้ำท่วมขัง ทนทานต่อโรค

โคนเน่าที่เกิดจากเชื้อ Phytopthora ที่สามารถใช้

เป็นต้นตอทเุรยีนพนัธุด์ไีด้เป็นอย่างด ี นอกจากนีย้งัพบ

ว่าจากการผสมข้ามในธรรมชาติท�ำให้ได้พันธุ์ทุเรียน

ใหม่ทีม่ลีกัษณะด ีมศีกัยภาพทีจ่ะน�ำมาผลติในเชงิการ

ค้าได้ในอนาคต 

การเก็บรวบรวมพันธุ์ และการศึกษาความหลาก

หลายของพันธุ์ แม้จะสามารถอาศัยลักษณะสัณฐาน

ของผล รสชาติ หรือรูปร่างใบ เป็นเกณฑ์การจ�ำแนก

กลุ่มพันธุ์ทุเรียนได้ (หิรัญ, 2551) แต่ทุเรียนพื้นบ้าน มี

ลักษณะก�้ำกึ่งกัน เพราะมีการผสมข้ามระหว่างต้นใน

ธรรมชาต ิ ดงันัน้จงึต้องอาศยัเครือ่งมอือืน่ในการตรวจ

สอบ ปัจจุบัน มีการใช้เครื่องหมายโมเลกุลในการ

จ�ำแนกพันธุ์พืชอย่างแพร่หลายจึงเป็นเครื่องมือที่มี

ประสิทธิภาพในการศึกษาพันธุกรรมของทุเรียนเช่น  

ไมโครแซทเทลไลท์ หรือ SSR (Simple Sequence 

Repeat) ซึง่เป็นล�ำดบัเบสทีซ่�ำ้กนัเรยีงกนัอย่างต่อเนือ่ง

ทีต่�ำแหน่งหนึง่ๆ ในจโีนม แต่ละชดุประกอบด้วยล�ำดบั

เบสซ�้ำสั้นๆไม่เกิน 10 คู่เบส (สุรินทร์, 2552)ส�ำหรับใน

ทุเรียน ปิยรัษฐ์ และคณะ (2552) ได้ท�ำการพัฒนาไพร

เมอร์ของเครือ่งหมายชนดิไมโครแซทเทลไลท์ เพือ่การจดั

จ�ำแนกทุเรียนจ�ำนวน 135 สายพันธุ์ พบว่าไพรเมอร์ 

MS1AAC-19 สามารถใช้จ�ำแนกพันธุ์ทุเรียนได้ดีที่สุด 

และสรุปว่าทุเรียนมีความหลากหลายทางพันธุกรรม

ค่อนข้างสูง  ดังนั้นการใช้ลักษณะทางสัณฐานวิทยา 

และเครือ่งหมายโมเลกลุในการคดัเลอืกทเุรยีนพืน้บ้าน 

จึงเป็นแนวทางในการศึกษาข้อมูลพื้นฐานของทุเรียน

พื้นบ้านภาคใต้

จุดประสงค์ของงานวิจัยนี้เพื่อศึกษาและเปรียบ

เทยีบความแตกต่างของพนัธุท์เุรยีนพืน้บ้านในภาคใต้

โดยใช้เครือ่งหมายโมเลกลุไมโครแซทเทลไลท์เพือ่การ

จ�ำแนกและคัดเลือกพันธุ์ทุเรียนพื้นบ้านที่มีศักยภาพ

ในการพัฒนาเป็นพันธุ์การค้าทั้งระดับท้องถิ่น และ

ระดับประเทศต่อไป 

อุปกรณ์และวิธีการทดลอง

การสกัดดีเอ็นเอ

เก็บตัวอย่างทุเรียนโดยสุ่มจากสวนของเกษตรกร

ในพื้นที่ภาคใต้ 5 จังหวัด ได้แก่ สงขลา ยะลา 

นครศรธีรรมราช พงังา และกระบี ่เกบ็ใบหรอืเปลอืกต้น

เพื่อน�ำมาสกัดดีเอ็นเอ ด้วยวิธีประยุกต์จากการสกัด
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ดเีอน็เอของพชืทีม่สีารประกอบจ�ำพวกโพลแีซคคาไรด์

และโพลีฟีนอลสูง (Sue et al., 1997) โดยใช้ตัวอย่าง

พืชสด 200 มิลลิกรัม บดใน Extraction buffer (100 

mM Tris-HCl, 1.4 M NACl, 20 mM EDTA, 2% 

CTAB) ร่วมกับ β-mercaptoethanol เข้มข้น 3% 

ปริมาตร 750 ไมโครลิตร และเติม PVP ลงในโกร่งบด

ให้ละเอียด เขย่าให้เข้ากันในหลอดไมโครเซ็นตริฟิวจ์ 

บ่มทีอ่ณุหภมู ิ65 องศาเซลเซยีส 60 นาท ีเตมิ Chloro-

form : isoamyl (24:1) ป่ันเหวีย่งที ่13,000 รอบต่อนาที 

เป็นเวลา 15 นาที ดูดสารละลายส่วนใสใส่หลอดใหม่ 

ท�ำซ�้ำขั้นตอนนี้ 2 รอบตกตะกอนดีเอ็นเอด้วย 95% 

ethanol ผสมกับ NaCl ให้เข้ากัน แช่เย็นให้ตกตะกอน 

น�ำตะกอนที่ได้ละลายด้วย TE buffer ตกตะกอนซ�้ำ

ด้วย 95% ethanol ผสมกับ NaAc แช่ที่อุณหภูมิ -20 

องศาเซลเซียส ข้ามคืนเทส่วนใสทิ้งเก็บตะกอนไว้แล้ว

ล้างด้วย 70% ethanol2 ครั้ง ผึ่งตะกอนให้แห้งแล้ว

ละลายตะกอนด้วย TEbuffer เก็บไว้ที่อุณหภูมิ  -20 

องศาเซลเซียส จนกว่าจะน�ำมาใช้

การตรวจสอบคุณภาพดีเอ็นเอ

ตรวจสอบปรมิาณดเีอน็เอด้วยการเปรยีบเทยีบกบั

ดเีอน็เอมาตรฐาน โดยการท�ำอเิลก็โตรโฟรซีสิ บนอะกา

โรสเจล เข้มข้น 0.8% แรงเคลื่อนไฟฟ้า 100 โวลต์ ใน

สารละลาย TAE buffer เป็นเวลา 20 นาที ย้อมแถบ

ดเีอน็เอทีไ่ด้ด้วยเอธเิดยีมโบรไมด์ แล้วน�ำไปตรวจสอบ 

ด้วยเครื่อง gel documentation ภายใต้แสงอัลตร้า 

ไวโอเลต 260 นาโนเมตร 

การวิเคราะห์พันธุกรรมด้วยเครื่องหมายไมโคร

แซทเทลไลท์

ทดสอบไพรเมอร์ทีเ่หมาะสมส�ำหรบัการท�ำไมโคร

แซทเทลไลท์ในทุเรียน จ�ำนวน 6 คู่ ได้แก่ ไพรเมอร์ 

MS1CT-7, MS1CT-9, MS1CT-16, MS1CT-27, 

MS1AAC-2, MS1AAC-19 (ปิยรษัฎ์ และคณะ, 2552)  

น�ำมาเพิ่มปริมาณดีเอ็นเอโดยใช้วิธีพีซีอาร์ แล้วน�ำ

ผลผลติพซีอีาร์ มาตรวจสอบขนาดชิน้ของดเีอน็เอ ด้วย

วิธีอิเล็กโตรโฟรีซิสบนแผ่นวุ้น LE agarose ความเข้ม

ข้น 3% ใน TBE Buffer (Tris Base, Boric acid, 

Na
2
EDTA 0.5 โมลาร์; pH 8.0) ใช้แรงเคลือ่นไฟฟ้า 75 

โวลต์ 75นาที ย้อมแถบดีเอ็นเอด้วยเอธิเดียมโบรไมด์

เข้มข้น 0.5 ไมโครกรัมต่อมิลลิลิตร เป็นเวลา 20 นาที 

ล้างน�ำ้ 10 นาท ีตรวจดแูถบดเีอน็เอภายใต้แสงอลัตร้า

ไวโอเลต 260 นาโนเมตร ด้วยเครื่อง gel documenta-

tion คัดเลือกคู่ไพรเมอร์ที่สามารถเพิ่มปริมาณและให้

แถบดีเอ็นเอที่มีความแตกต่าง (polymorphism) 

ระหว่างตวัแทนประชากรแต่ละกลุม่หลงัจากนัน้ท�ำการ

วิเคราะห์ข ้อมูล โดยแปลงข้อมูลแถบดีเอ็นเอให้

ต�ำแหน่งที่มีแถบดีเอ็นเอมีค่าเท่ากับ 1 และต�ำแหน่งที่

ไม่ปรากฏแถบดีเอ็นเอมีค่าเท่ากับ 0 วิเคราะห์ความ

ใกล้ชิดทางพันธุกรรม และสร้างเดนโดรแกรมแสดง

ความสัมพันธ์ของกลุ่มตัวอย่างที่ศึกษา UPGMA ใน

โปรแกรม NTSYS version 2.1 (Rohlf, 2002)

ผลการศึกษา

ผลการสกัดดีเอ็นเอ

จากการสกัดดีเอ็นเอด้วยวิธีประยุกต์จาก Sue  

et al. (1997) พบว่าได้ดีเอ็นเอที่มีคุณภาพค่อนข้างดี 

มีความสะอาดและมีการปนเปื้อนของสารประกอบโพ

ลแิซคคาร์ไรด์และสารโพลฟิินอลน้อย ซึง่สารประกอบ

โพลิแซคคาร์ไรด์และสารโพลิฟินอลนี้มีผลต่อการเกิด

ปฏิกิริยาออกซิเดชั่นในระหว่างการสกัดและมีผลต่อ

การยับยั้งการเกิดปฏิกิริยาพีซีอาร์ดังนั้นวิธีดังกล่าวจึง

เป็นวิธีที่เหมาะต่อการสกัดดีเอ็นเอจากใบและเปลือก

ต้นทุเรียน

ผลการวเิคราะห์พนัธกุรรมด้วยเครือ่งหมายไมโคร

แซทเทลไลท์

จากการวเิคราะห์พนัธกุรรมของทเุรยีนพืน้บ้านใน

ภาคใต้ของทุเรียน 67 ตัวอย่าง ด้วยเครื่องหมายโมเลกุล 

ไมโครแซทเทลไลท์ ใช้ไพรเมอร์ จ�ำนวน 6คู่ (Table 1) 

พบว่ามีจ�ำนวนอัลลีลตั้งแต่ 2-6 อัลลีลรวมทั้งสิ้น 21  

อัลลีล และประมาณ 85.7 เปอร์เซ็นต์ เป็นอัลลีลที่มี

ความแตกต่างกัน (polymorphic) โดยมีค่าเฉลี่ย 3.5 
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อัลลีลต่อคู่ไพรเมอร์ และมีค่า PIC (Polymorphic  

Information Content) อยู่ระหว่าง 0.91-0.99 เมื่อน�ำ

ข้อมูลมาวิเคราะห์การจัดกลุ่มด้วยวิธี UPGMA พบว่า

สามารถจดักลุม่ของทเุรยีนพืน้บ้านในการศกึษาได้เป็น 

6 กลุม่ ซึง่แต่ละกลุม่ตวัอย่างค่อนข้างสมัพนัธ์กบัแหล่ง

ทีม่า (Figure 2)ส่วนตวัอย่างทีไ่ม่สมัพนัธ์กบัแหล่งทีม่า

นั้นอาจเป็นเพราะชาวสวนน�ำเมล็ดพันธุ ์จากหลาย

แหล่งมาปลูกในสวนของตนเอง ท�ำให้มีความหลาก

หลายทางพันธุกรรมสูง
แหลง่ที�มา (figure 2)สว่นตวัอย่างที�ไม่สมัพนัธ์กบัแหลง่ที�มานั �นอาจเป็นเพราะชาวสวนนําเมล็ดพนัธุ์จากหลายแหล่งมา

ปลกูในสวนของตนเอง ทําให้มีความหลากหลายทางพนัธุกรรมสงู 

 

Table 1 The number of alleles and alleles size of microsatellite markers in 67 indigenous Durian 

                 (Durio zibethinus Merr.) in southern Thailand 

 

 
Figure 1 Microsatellite profiles of 67 Durian for primer MS1CT-9. Mis DNA Ladder size 100 bp, lane1-20  

               (Songkhla 1), 21-26 (Songkhla 2), 27-32 (Songkhla 3), 33-42 (Krabi-Phang-nga), 43-60 (Yala)  

              and60-67 (Nakhonsithammarat) 

 Coefficient
0.59 0.70 0.80 0.90 1.00
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Sequence    5´         3´ 

No. of 

alleles 

Fragments 

size (bp) Primer 
 

Sequence    5´         3´ 

No. of 

alleles 

Fragments 

size (bp) 

MS1CT-7   F 

 

R

 

CAT GGA CAA GAA AGC GAT GA  

TGG ATC AGA TGA ATC AGG TTG 

 4 180- 235 MS1CT-27  F  R  CAA TGC TTC CAG GTT TCC AT 

CCT GGC AGG TTA TTT AT 

2 160-200 

MS1CT-9   F R CCC TAC GTT ACA TGA TGA TCC A 

CCA TTT TGC TCC CTT ACT CTT C 

2 119-176 MS1AAC-2 F  R

 

GAA AAA CTA AGC CCC CAA CC 

ATG AAC ACC ACC ACC TCC A 

6 250-500 

MS1CT-16 F R

 

TCC CCA GTT TTC GAC AGT CC 

GAC GTC GTT TTG GAA GGG TA 

5 225-250 MS1AAC-19 F  R AGC CCA TTT GGT GCT GTA AT 

AGC AAC CTC AGC CAT TGT 
2 219-257 

I 

II 

III 

IV 

V 
VI 
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Figure2 Dendrogram showing the relationship among67Durian base on microsatellite analysis with  

                 6 primerpair, No.1-20(Songkhla 1), 21-26 (Songkhla 2), 27-32 (Songkhla 3), 33-42 (Krabi- 

                Phang-nga), 43-60 (Yala)and60-67 (Nakhonsithammarat) 

วิจารณ์ 

 การจําแนกพนัธุ์หรือการศกึษาความหลากหลายของพนัธุ์พืช นับได้ว่าเป็นองค์ประกอบสาํคัญในกระบวนการ

รวบรวม และอนุรักษ์เชื �อพนัธุ์พืช เพื�อการปรับปรุงพนัธุ์ หรือการใช้ประโยชน์ในด้านอื�น จากการวิเคราะห์พนัธุกรรมของ

ทเุรียนพื �นบ้านในภาคใต้ ในเบื �องต้นการเก็บตวัอย่างอาศัยความแตกต่างของลกัษณะสณัฐานของผล ซึ�งสามารถใช้

จําแนกกลุม่ได้ในระดบัหนึ�ง แต่ทเุรียนพื �นบ้านภาคใต้มีความหลากหลายทางพนัธุกรรมสงู เนื�องจากมีการผสมข้ามใน

ธรรมชาติ และขยายพนัธุ์โดยการเพาะเมล็ดมาเป็นเวลานาน ดงันั �นจงึต้องอาศยัเครื�องหมายโมเลกุลช่วยในการจําแนกคือ

เครื�องหมายไมโครแซทเทลไลท์ จากผลการศกึษา และจดักลุ่มความสมัพนัธ์ใกล้ชิดทางพนัธุกรรมพบว่าสามารถจดักลุม่

ของทเุรียนพื �นบ้านในการศกึษาได้เป็น 6กลุ่มซึ�งแต่ละกลุม่ตัวอย่างค่อนข้างสมัพนัธ์กบัแหลง่ที�มาของตวัอย่าง เนื�องจากมี

การผสมข้ามในกลุ่มประชากรที�อยู่ใกล้เคียง อย่างไรก็ตาม มีบางตวัอย่างที�ถูกจดัอยู่ในกลุม่พื �นที�อื�น เช่น ตัวอย่าง

หมายเลข 45 และ 48 ซึ�งเป็นตวัอย่างจากอําเภอเบตง แต่พบอยู่ในกลุม่เดียวกบัตวัอย่างในอําเภอนาหม่อมซึ�งเป็นไปได้ 

เพราะจากการสอบถาม มีการนําพนัธุ์จากแหลง่อื�นมาปลกู ให้ผลทํานองเดียวกับการศกึษาของRuwaida และคณะ(2009) 

ที�ศกึษาความแปรปรวนของทเุรียนสายพนัธุ์ซูกนัด้วยเทคนิคอาร์เอพีดี พบว่าทเุรียนซูกนัที�ปลกูในพื �นที�ที�มีการนําเมล็ดจาก

อีกแหลง่มาปลกูทําให้ค่าความใกล้ชิดกนัทางพนัธุกรรมสงูนอกจากนี � ปิยรัษฎ์ และคณะ (2552) ศกึษาความหลากหลาย

ของทเุรียนโดยใช้เครื�องหมายไมโครแซทเทลไลท์ และรายงานว่าความหลากหลายของทเุรียนแต่ละกลุม่ที�ศึกษาไม่มี

ความสมัพนัธ์กบัพื �นที�ปลกู ซึ�งอาจเป็นเพราะ ชาวสวนนําเมลด็พนัธุ์จากหลายแหลง่มาปลกูในสวนของตนเอง ทําให้มี

ความหลากหลายทางพนัธุกรรมสงูผลการศึกษาครั �งนี � พบว่าค่าดัชนีความใกล้ชิดทางพนัธุกรรมของทเุรียนพื �นบ้านภาคใต้

ที�เก็บมาจากพื �นที� 5 จงัหวดั มีค่า 0.52-0.95 แสดงว่ามีความหลากหลายปานกลาง และพบว่าบางพนัธุ์มีลกัษณะดี 

รสชาติอร่อย มีศักยภาพที�จะสามารถผลติได้ให้เป็นพนัธุ์การค้าในอนาคต หากมีการคดัเลอืก และทดสอบพนัธุ์อีกสกั

ระยะเวลาหนึ�ง 

 

สรุป 

จากการวิเคราะห์พนัธุกรรมของทเุรียนพื �นบ้านที�เก็บในพื �นที� 5 จงัหวดัทางภาคใต้ของประเทศไทยจํานวน 67 ต้น 

ด้วยเครื�องหมายโมเลกลุไมโครแซทเทลไลท์ พบว่ามีความหลากหลายทางพนัธุกรรมปานกลาง โดยมีค่าดัชนีความใกล้ชิด

อยู่ระหว่าง 0.52-0.95ดงันั �นเครื�องหมายไมโครแซทเทลไลท์จงึเป็นเครื�องหมายโมเลกุลที�สามารถนําไปใช้ในการจําแนก

พนัธุ์ทเุรียน และใช้เป็นฐานข้อมลูในการปรับปรุงพนัธุ์ทเุรียนต่อไปได้ 

 

คําขอบคุณ 

โครงการวิจยันี �ได้รับการสนบัสนนุจากโครงการ อนุรักษ์พนัธุกรรมพืชอนัเนื�องมาจากพระราชดําริฯ และส่วนหนึ�ง

จากศนูย์ความเป็นเลศิด้านเทคโนโลยีชีวภาพเกษตรสาํนกัพฒันาบณัฑิตศกึษาและวิจยัด้านวิทยาศาสตร์และเทคโนโลยี

สาํนกังานคณะกรรมการการอุดมศึกษากระทรวง ศึกษาธิการ ผู้ วิจัยขอขอบคณุมา ณ ที�นี �ด้วย 
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วิจารณ์

การจ�ำแนกพันธุ์หรือการศึกษาความหลากหลาย

ของพันธุ ์พืช นับได้ว่าเป็นองค์ประกอบส�ำคัญใน

กระบวนการรวบรวม และอนุรักษ์เชื้อพันธุ์พืช เพื่อการ

ปรับปรุงพันธุ์ หรือการใช้ประโยชน์ในด้านอื่น จากการ

วิเคราะห์พันธุกรรมของทุเรียนพื้นบ้านในภาคใต้ ใน

เบื้องต้นการเก็บตัวอย่างอาศัยความแตกต่างของ

ลักษณะสัณฐานของผล ซึ่งสามารถใช้จ�ำแนกกลุ่มได้

ในระดับหนึ่ง แต่ทุเรียนพื้นบ้านภาคใต้มีความหลาก

หลายทางพันธุกรรมสูง เนื่องจากมีการผสมข้ามใน

ธรรมชาติ และขยายพันธุ์โดยการเพาะเมล็ดมาเป็น

เวลานาน ดังนั้นจึงต้องอาศัยเครื่องหมายโมเลกุลช่วย

ในการจ�ำแนกคือเครื่องหมายไมโครแซทเทลไลท์ จาก

ผลการศึกษา และจัดกลุ่มความสัมพันธ์ใกล้ชิดทาง

พนัธกุรรมพบว่าสามารถจดักลุม่ของทเุรยีนพืน้บ้านใน

การศกึษาได้เป็น 6กลุม่ซึง่แต่ละกลุม่ตวัอย่างค่อนข้าง

สมัพนัธ์กบัแหล่งทีม่าของตวัอย่าง เนือ่งจากมกีารผสม

ข้ามในกลุ่มประชากรที่อยู่ใกล้เคียง อย่างไรก็ตาม มี

บางตัวอย่างที่ถูกจัดอยู่ในกลุ่มพื้นที่อื่น เช่น ตัวอย่าง

หมายเลข 45 และ 48 ซึ่งเป็นตัวอย่างจากอ�ำเภอเบตง 

แต่พบอยู่ในกลุ่มเดียวกับตัวอย่างในอ�ำเภอนาหม่อม

ซึง่เป็นไปได้ เพราะจากการสอบถาม มกีารน�ำพนัธุจ์าก

แหล่งอื่นมาปลูก ให้ผลท�ำนองเดียวกับการศึกษาของ 

Ruwaida และคณะ (2009) ที่ศึกษาความแปรปรวน

ของทุเรียนสายพันธุ์ซูกันด้วยเทคนิคอาร์เอพีดี พบว่า

ทเุรยีนซกูนัทีป่ลกูในพืน้ทีท่ีม่กีารน�ำเมลด็จากอกีแหล่ง

มาปลูกท�ำให้ค่าความใกล้ชิดกันทางพันธุกรรมสูง

นอกจากนี้ ปิยรัษฎ์ และคณะ (2552) ศึกษาความ

หลากหลายของทุเรียนโดยใช้เครื่องหมายไมโครแซท

เทลไลท์ และรายงานว่าความหลากหลายของทุเรียน

แต่ละกลุ่มที่ศึกษาไม่มีความสัมพันธ์กับพื้นที่ปลูก ซึ่ง

อาจเป็นเพราะ ชาวสวนน�ำเมล็ดพันธุ์จากหลายแหล่ง

มาปลูกในสวนของตนเอง ท�ำให้มีความหลากหลาย

ทางพันธุกรรมสูงผลการศึกษาครั้งนี้ พบว่าค่าดัชนี

ความใกล้ชิดทางพันธุกรรมของทุเรียนพื้นบ้านภาคใต้

ที่เก็บมาจากพื้นที่ 5 จังหวัด มีค่า 0.52-0.95 แสดงว่า

มีความหลากหลายปานกลาง และพบว่าบางพันธุ์มี

ลักษณะดี รสชาติอร่อย มีศักยภาพที่จะสามารถผลิต

ได้ให้เป็นพันธุ์การค้าในอนาคต หากมีการคัดเลือก 

และทดสอบพันธุ์อีกสักระยะเวลาหนึ่ง

สรุป

จากการวิเคราะห์พันธุกรรมของทุเรียนพื้นบ้านที่

เก็บในพื้นที่ 5 จังหวัดทางภาคใต้ของประเทศไทย

จ�ำนวน 67 ต้น ด้วยเครื่องหมายโมเลกุลไมโครแซท

เทลไลท์ พบว่ามีความหลากหลายทางพันธุกรรมปาน

กลาง โดยมค่ีาดชันคีวามใกล้ชดิอยูร่ะหว่าง 0.52-0.95 

ดั งนั้น เครื่ องหมายไมโครแซทเทลไลท ์จึ ง เป ็น

เครื่องหมายโมเลกุลที่สามารถน�ำไปใช้ในการจ�ำแนก

พันธุ์ทุเรียน และใช้เป็นฐานข้อมูลในการปรับปรุงพันธุ์

ทุเรียนต่อไปได้

ค�ำขอบคุณ

โครงการวิจัยนี้ได้รับการสนับสนุนจากโครงการ 

อนรุกัษ์พนัธกุรรมพชือนัเนือ่งมาจากพระราชด�ำรฯิ และ

ส่วนหนึง่จากศนูย์ความเป็นเลศิด้านเทคโนโลยชีวีภาพ

เกษตรส�ำนักพัฒนาบัณฑิตศึกษาและวิจัยด ้าน

วิทยาศาสตร์และเทคโนโลยีส�ำนักงานคณะกรรมการ

การอดุมศกึษากระทรวง ศกึษาธกิาร ผูว้จิยัขอขอบคณุ

มา ณ ที่นี้ด้วย
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